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Editorial

MEDZINARODNA ZMLUVA 10 ROKOV PO SVOJOM
VSTUPE DO PLATNOSTI

Medzinérodné zmluva pre genetické zdroje
rastlin pre vyzivu a polnohospodirstvo je
zdkladny dokument pre pricu s rastlinnymi ge-
netickymi zdrojmi vo svete. Nachddzame sa v ob-
dobi, kedy uplynulo 11 rokov od jej vstupu do
platnosti (2004), pocas ktorych sa prislo na viace-
ro problematickych otdzok, ktoré si budd vyzado-
vat v blizkej budicnosti ¢o najrychlejsie rieSenie.
Vdnoch5.a29.0ktébra 2015 savsidle Organizacie
Spojenych ndrodov pre vyzivu a polnohospodarstvo
— FAO v Rime uskuto¢nilo 6.
Riadiaceho orgdnu Medzinirodnej zmluvy, na kto-

zasadnutie

rom sa zislo takmer 450 delegitov a hosti.
Klacovym vystupom zasadnutia je vyrazne
zdoraznenie potreby stiladu a vzdjomnej pod-
pory pri implementdcii na ndrodnej urovni
Medzindrodnej zmluvy a Nagojského protoko-
lu. Treba poznamenat, Ze Nagojsky protokol o
pristupe ku genetickym zdrojom a o spravod-
livom a rovnocennom zdielani prinosov vyplyva-
jucich z ich vyuzivania, nilezi k Dohovoru o bio-
logickej rozmanitosti, vstipil do platnosti diom
12.10.2014 a dnes je ratifikovany 67 stitmi a EU.

Implementicia Nagojského protokolu na nirod-
nej drovni vyzaduje najmid zohladnit imple-
menticiu Medzindrodnej zmluvy, aby nedoslo k
zavedeniu duplicitnych, alebo dokonca protichod-
nych opatreni. Toto by mohlo byt kontraproduk-
tivne a finanéne nakladné a zarovei by sa vytvorila
i privna neistota pre uzivatelov genetickych
zdrojov. Z toho dovodu sa na zasadnuti v Rime
zintenzivnila aj spoluprdca medzi sekretaridtmi
Medzinirodnej zmluvy a Dohovorom o biologic-
kej diverzite, s cielom v silade implementovat
obe zmluvy. Vlidy, ale najmi zodpovedné ndrodné
rezorty musia za tymto Gcelom vytvorit vzdjomne
sa podporujice implementa¢né mechanizmy a
systém spoluprdce na nirodnej Grovni.

Riadiaci orgdn na svojom zasadnuti schvilil ndvrh
vizie vytvorenia Globédlneho informacného sys-
tému (GLIS) spolu s pracovnym programom na
6 rokov (2016-2022). Vybudovanie GLIS ma byt

financované z mimorozpoctovych prostriedkov a

ma vychddzat zo skdsenosti nadobudnutych pri
budovani existujucich globdlnych portilov. Pre
tieto ucely bol vytvoreny Poradny vedecky vy-
bor, ktorého tdlohou bude poskytniut vseobecné
odporucania Sekretaridtu zmluvy pri vyvijani a
spustani GLIS, identifikicii novych oblasti prace
s moznym vplyvom na systém a vyber pilotnych
aktivit GLIS.

Finan¢na stratégia nebola zmenend od svojho
prijatia na prvom zasadnuti Riadiaceho orginu,
preto vznikla potreba jej revizie najmi v désled-
ku nedostato¢nej vysky dobrovolnych prispevkov
na financovanie implementacnych aktivit v rdm-
ci Zmluvy. Pre finanénd kontrolu bude vytvoreny
Ad Hoc Poradny vybor, aby vypracoval stratégiu na
obdobie najblizsich dvoch rokov a stanovil cielovi
vysku fondu na dalsie obdobie rokov 2018-2023.
Vyska prispevkov na obdobie 2016 az 2017
zostiva nezmenend vo vyske 0,263 % pre SR.
Eurépska semendrska asocidcia prvy raz v histé-
rii Medzinarodnej zmluvy poskytla na jej aktivity
finanény prispevok vo vyske 300 tisic Euro. Je to
prvy prispevok semendrskeho sektora na tieto ak-
tivity. Taliansko tiez ozndmilo, Ze prispeje sumou
vo vyske 1,084 mil. Euro pre Zmluvu.

Spomedzi dalsich rezolucii, ktoré boli schvilené
treba vyzdvihndit Rezoliciu & 5/2015 o im-
plementdcii ¢lanku 9 Zmluvy tykajicej sa prav
farmdrov. Bol vyzdvihnuty ich prinos pre ucho-
vavanie a rozvijanie rastlinnych genetickych zdro-
jov, pre vymenu tradi¢nych znalosti a skdsenosti
pri implementdcii prav farmarov, ale i pre orga-
nizovanie regiondlnych semindrov a zapojenie
sa farmdrskych organizdcii do zvySovania pove-
domia o vyzname genetickych zdrojov a trvalo
udrzatelného vyzitia.

Dalsie 7. zasadnutie Riadiaceho orginu Medzi-
nirodnej zmluvy sa bude konat v druhej polovici
roka 2017, miesto jeho konania je zatial neurcené.

Daniela Benedikova
ndrodny koordindator



GENE BANK ACTIVITIES FOR THE NATIONAL PROGRAMME IN 2015
CINNOSTI GENOVE] BANKY PRE NARODNY PROGRAM V ROKU 2015

Michaela BENKOVA, Narodné polnohospodirske a potravinarske centrum — Vyskumny ustay

rastlinnej vyroby (e-mail: benkova@vurv.sk)

During year 2015 Gene Bank of Slovak Republic provided all its activities for biodiversity conservation and which
make the germplasm more useful for scientists, breeders and education. Properly and correctly performed maintenance
and subsequent use of plant genetic resources must be based on permanent, dependable and active conservation of
various plant species collections in optimal conditions. Details of genebank’s activities are presented in the tables below.

énovd banka SR (GB SR) vykondvala v roku

2015 vsetky ¢innosti vyplyvajice z jej $tati-
tu, ktory bol zverejneny vo vestniku MPRV SR a
ktory bol stcastou Ndrodného programu ochrany
genetickych zdrojov rastlin pre vyzivu a polnohos-
podirstvo (dalej len Nérodny program). Sprav-
nym spésobom vykondvané udrziavanie a ndsledné
vyuzivanie GZR musi byt zaloZené na trvalom,
spolahlivom a aktivnom uchovédvani kolekcii GZ
jednotlivych rastlinnych druhov v optimilnych
podmienkach.

V stcasnosti je v raimci celého Ndrodného progra-
mu v centrdlnej databize evidovanych 26602
pasportnych udajov, pricom za rok 2015 sme zaevi-
dovali 180 novych pasportnych udajov. Udaje plo-
dinovych databdz boli aktualizované a priebezne
dopliiané a sd pripravené na export do novovytvo-
reného Informacného systému GRISS.

V uchovivanych kolekcidch genetickych zdrojov
rastlin sa spolu nachddza 22111 poloziek, pricom
v aktivnej kolekcii je 18235 a v zdkladnej kolekeii
3876 vzoriek genetickych zdrojov.

Do génovej banky bolo na ziklade odporucania
kurdtorov uloZenych na strednodobé a dlhodobé
uchovanie spolu 233 semennych vzoriek, z ¢oho
bolo ulozenych do aktivnej kolekcie (pri teplote +
4 °C) 206 vzoriek a do zdkladnej kolekcie (pri tep-
lote =17 °C) 27 vzoriek.

Od 1.1.-30.9.2015 sme monitorovali spolu 895
semennych vzoriek (tabulka 3,4), z oho bolo 681
vzoriek po 5,10 a 15 rokoch uchovania v podmien-
kach pri +4°C v aktivnej kolekeii ( z roku 2010,
2005 a 2000) a 214 vzoriek v zikladnej kolekeii,
ktoré boli ulozené desat rokov pri -17°C (z roku
2005). Znizenu kli¢ivost sme doteraz zistili pri
80 vzorkdch genetickych zdrojov, z uskladnenia
v aktivnej kolekeii, ktoré musia byt regenerova-
né kurdtormi plodin. Informdcie o monitorovani
a regenerovani boli zaznamenané na prislusnych
databdzach. Informécie o pocte uchovivanych a

monitorovanych vzoriek genetickych zdrojov su
uvedené v tabulke 1 a 2.

Do bezpeénostnej kolekcie v Génovej banky Praha
Ruzynie sme doteraz ulozili spolu 3686 genetic-
kych zdrojov. Na expediciu je do konca roku 2015
pripravenych 165 genetickych zdrojov.

Ceskd bezpecnostna kolekcia z Génovej banky
Praha Ruzyie uchovivand v Génovej banke SR
tvori 2236 vzoriek.

Okrem tychto ¢innosti si na ziklade dohody me-
dzi UKSUP Bratislava a NPPC VURV Piestany
priebezne prijimané na uchovanie semenné vzor-
ky odréd na DUS testy, v sicasnosti je v génovej
banke uchovanych 2757 kontajnerov. Ziroven si
priebezne vzorky poskytované UKSUPu na pozia-
danie, ¢ize mnozstvo uchovanych vzoriek sa neu-
stile meni.

Dolezitym vystupom cinnosti Génovej banky
SR je poskytovanie semennych vzoriek pre tcely
§lachtenia a vyskumu. V priebehu roka sme vydali
zo skladu aktivnej kolekcie 1087 vzoriek, z toho
tvorilo 681 vzoriek vydanych na monitoring kli¢i-
vosti po 5,10 a 15 rokoch uskladnenia.

Za ulelom vyskumu, §lachtenia a vzdeldvania Zia-
kov a §tudentov sme vydali z aktivnej kolekcie 406
vzoriek, z ¢oho 317 vzoriek sme vyexpedovali do
zahranicia. Okrem tychto vzoriek sme z oddelenia
Génovej banky SR z pracovnych kolekeii od ku-
ratorov vydali dalsich 127 vzoriek, z toho 85 do
zahranicia (tab. 3). Na vsetkych ¢innostiach v gé-
novej banke sa nepretrzite pracuje, vzorky perma-
nentne vyddvame a monitorujeme.

Uloha propagicie ochrany biodiverzity a vzdela-
vania mlddeze patri medzi dalSie aktivity génovej
banky. Tato sa realizuje prostrednictvo exkurzii.
Od 1.1.-30.9. 2015 navstivilo Génovu banku 14
exkurzii zo §kol univerzit a réznych institacii, spo-
lu 217 ucastnikov, z ¢oho bolo 94 zahrani¢nych.

Genofond 2015/19



Tabulka 1: Prehlad vsetkych evidovanych vzoriek a prirastkov nirodného programu do 30.9.2015 v ex situ
kolekcidch genetickych zdrojov rastlin v aktivnej a zakladnej kolekcii v Génovej banke SR

Aktivna kolekcia Zikladnd kolekcia
Kolekcia plodin
spolu vr.2015 spolu vr.2015

Arom. a lie¢ivé rastliny 342 0 42 0
Repa 152 0 56 0
Obilniny 10705 178 1500 25
Kvety 28 0 62 0
Travy 203 6 89 0
Zelenina 324 15 143 2
Strukoviny 3354 4 963 0
Olejniny 600 9 266 6
Krmoviny 960 0 83 0
Priem. a energ. plodiny 473 0 240 0
Kukurica 841 0 416 0
Pseodoobilniny 250 0 16 0
Vini¢ 3 0 0 0
Spolu 18235 206 3876 27

Tabulka 2: Prehlad monitorovanych vzoriek ex sizu kolekcii genetickych zdrojov rastlin v aktivnej kolekeii do

30.9.2015
Monitoring

Plodiny AK ZK

spolu 2015 spolu 2015
Aromatické a lie¢ivé rastliny 194 20 30 8
Repa 165 1 50 1
Obilniny 6509 366 431 78
Kvety 29 2 13
Travy 170 6 48
Zelenina 365 8 119
Strukoviny 2008 138 682 26
Olejniny 508 16 100
Krmoviny 763 30 74
Priemyselné a energetické plodiny 365 23 144
Kukurica 514 54 382 141
Pseodoobilniny 178 17 14 0
Vini¢ 1 0 0 0
Spolu 11769 681 1820 214
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Tabulka 3: Prehlad vydanych vzoriek genetickych zdrojov rastlin z aktivnej a pracovnej kolekcie génovej banky SR

podla ucelu a smeru vydania od 1.1.2015 do 30.9.2015

Oeel vida Vydaj z Aktivnej kolekcie Vydaj 2015 Vydaj 2015

et vydaa Spolu do 30.9.2015 Aktivna kolekcia Pracovni kolekcia
Stachtenie 58 30 28
Vyskum 475 376 99
Skola 0 0 0
Spolu 533 406 127
Smer vydaja
Zahranicie 402 317 85
Domici 131 89 42

Tato stidia vznikla vdaka podpore v ramci Operac-
ného programu Vyskum a vyvoj pre projekt: Transfer,

vyuZitie a disemindcia vysledkov vyskumu genofon-

du rastlin pre vyZivu a polnohospoddrstvo (ITMS:
26220220194), spo/ufinancovany’ 2o zdrojov Eurdp-
skeho fondu regiondlneho rozvoja.

GENETICKE ZDROJE LULKA ZEMIAKOVEHO SA PRESUNULI DO PIESTAN
GENETIC RESOURCES OF POTATO HAVE BEEN MOVED TO PIESTANY

Marcela GUBISOVA, Nirodné polnohospodirske a potravinarske centrum — Vyskumny Gstav

rastlinnej vyroby, (e-mail: gubisova@vurv.sk)

Genetic resources of potato in Slovakia have been moved from Potato Research and Breeding Institute, Velka Lomnica
into the Gene Bank of the Slovak Republic located in the Research Institute of Plant Production in Piestany. Collection
consists of varieties of different origin, genotypes with resistance against viral diseases, dihaploid lines and other
species of the genus Solanum. Germplasm is stored in the form of shoot culture on medium containing growth retardant
under a photoperiod 16 b light/8 h dark at 20 + 2 °C and subcultured every 3 months.

Y ulok zemiakovy (Solanum tuberosum L.) patri
medzi vegetativne sa rozmnozujice plodi-

ny. Genetické zdroje takychto plodin sa spociat-
ku uchovavali v polnych podmienkach, ¢o je vsak
priestorovo i ekonomicky ndro¢né a navyse hrozi
riziko degenerdcie az straty materidlu, kvoli priro-
dzenému infekénému tlaku patogénov. Genofond
lulka zemiakového sa z toho dévodu celosvetovo
udrziava v génovych bankach vyuzitim explantito-
vych kultdr, konkrétne vo forme vyhonkovych kul-
tur alebo mikrohliz, experimentilne aj pomocou
kryoprezervicie. Dosial boli genetické zdroje lulka
zemiakového na Slovensku uchovivané vo VSUZ
a.s. Velkd Lomnica, v r. 2015 tito ¢innost prebrala
Génovi banka Slovenskej republiky pri NPPC-
VURV v Piestanoch. Pocet uchovavanych poloziek
je 549, pricom zbierka zahfnia sortiment odrod
rézneho povodu, 38 odréd predstavuje Ceskd du-
plikdtorové kolekeia, v zbierke su genotypy s rezis-
tenciou proti virusom i dihaploidné linie a 9 inych

druhov rodu Solanum. Genotypy boli prebrané vo
forme vyhonkovych kultdr, v poc¢te 1 rastlina/ge-
notyp. V priebehu r. 2015 bol kazdy genotyp nam-
nozeny na 4ks. Kultiry si uchovivané prednostne
na zivnom médiu na baze MS (Murashige a Skoog,
1962), s pridavkom rastového retardantu Alar (syn.
Daminozid) pre zabezpecenie spomaleného rastu.
Jeho koncentricia bola experimentilne upravend

qr\
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sa obmedzili rizikd straty pri manipulacii s genetic-
kymi zdrojmi. Vyznamny problém v zbierke pred-
stavuje masivny vyskyt endogénnych bakteridlnych
kontamindcii, ktoré si redukované vyuzitim zivného

média s pridavkom antibiotika Chloramphenicol.

Vyskum bol podporeny MPRV SR v ramci ulohy
odbornej pomoci ,, Prevadzka Génovej banky Sloven-
skej Republiky .

- Uchovdvanie lulka

o zemiakového v in vitro
kultiive pri teplote 20 = 2 °C
| a fotoperidde 16 h svetlo/8 h

tma

HODNOTENIE NOVYCH GENOTYPOV PSENICE SPALDOVE]J

EVALUATION OF NEW SPELT GENOTYPES
Alzbeta ZOFA]OVA, Pavol HAUPTVOGEL, Maros JURASKA, Narodné polnohospodarske

a potravindrske centrum — Vyskumny ustav rastlinnej vyroby, (e-mail: zofajova@vurv.sk)

New spelt lines created by repeated individual selection from genotypes originated from Slovenia were evaluated in
pot experiment in vegetation 2014/2015. Results showed that Line 1/45 is perspective compared to standard cultivar
Rubiota. Line 1/45 was characterised by higher grain weight per spike and nitrogen content. In plant height was

lower by 4 cm.

V sicasnosti je pozornost venovand aj slach-
teniu Specifickych odréd adaptovanych na
agronomické podmienky organickych fariem.
Velké uplatnenie nachddza tiez psenica $paldovid,
ktord je historickym obilnym druhom s plevna-
tym zrnom. Je znidma svojou vysokou nutri¢nou
hodnotou, lahkou strivitelnostou a chutnostou.
Problematika je riesend aj v nasich vyskumnych
programoch a je velkou vyzvou pre vyskumnikov
a $lachtitelov, nakolko doposial nie je na Sloven-
sku registrovand domdica odroda psenice $paldove;.
Na nasom pracovisku boli vytvorené linie pSenice
s$paldovej, ktoré vznikli opakovanym individual-
nym vyberom z genotypov ziskanych na zberovej
expedicii v Slovinsku v roku 2006. Tri perspektiv-
ne linie (pracovné oznacenie 1/17,1/36, 1/45) sme
z hladiska produkénych a kvalitativnych znakov
overovali v presnom nddobovom pokuse v opa-
kovaniach vo vegeticii 2014/15. Do pokusu ako
kontrolnt sme zaradili odrodu Rubiota, ktori bola
vyslachtend v CR a registrovana v roku 2001. No-
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voslachtené linie mali v priemere o 12,3 % vyssiu
hmotnost 1000 zfn v porovnani s Rubiotou. Naj-
vy$§iu hmotnost zrna na klas a obsah N mala linia
1/45 (o0 2,7 % a 4,6 %, jednotlivo, viac nez Ru-
biota), rozdiely vdak neboli vyznamné. V poéte zin
na klas novoslachtené linie nedosahovali hodnoty
Rubioty, najvyssi pocet mala linia 1/45, ¢o bolo
o 7,8 % menej, v porovnani s Rubiotou. Jednym
z aktudlnych slachtitelskych cielov sa javi skorost,
sledované linie klasili o 3 dni neskér ako Rubiota.
Problematickym pri mnohych registrovanych od-
rodéch $paldovej pSenice je aj polichanie, ktoré je
vo vizbe s vyskou rastlin. Novoslachtené linie boli
vo vyske porovnatelné s Rubiotou, linia 1/45 bola
0 4 cm nizsia, ¢o zodpovedd potrebim na lepsiu
adapticiu a pestovanie $paldovej pSenice v nasich
podmienkach. Vysledky naznadili, Ze novoslach-
tené linie, najmd 1/45, Ciasto¢ne aj 1/17 (naj-
mi v pocte zfn na klas) st nddejnymi genotypmi
$paldovej psenice, ktoré zodpovedaji poziadavkim
pre pestovanie v organickom polnohospodarstve.



Tito prdca bola podporovand Agentiirou na podporu
vyskumu a vyvoja na Zdklade zmluvy .. APVV-0197-
10, a vdaka podpore v ramci Operacného programu
Vyskum a vyvoj z projektov: Transfer, vyuZitie a di-

semindcia vysledkov vyskumu genofondu rastlin pre
vyZivu a polnohospoddrstvo (ITMS:26220220194),
spolufinancovanych zo zdrojov Eurdpskeho fondu
regiondlneho rozvoja.

HODNOTENIE KOLEKCIE GENETICKYCH ZDROJOV TRITIKALE
EVALUATION OF COLLECTION OF GENETIC RESOURCES

OF TRITICALE

Lubomir MENDEL, NPPC - Vyskumny ustav rastlinnej vyroby Piestany (e-mail: mendel@vurv.sk)

On the basis of field experiments in the year 2013/2014 which was evaluated 55 genetic resources of triticale. Among
the best genotypes of triticale in our agro-climatic conditions in the whole complex of characteristics can be identify the
Slovak registered varieties PS-Tecko, Radko and Kandar and also genotypes Fredro, Orval and Torino.

Vo vegetatnom ro¢niku 2013/2014 bolo spolu
v §kolke zdkladného hodnotenia hodnotenych
55 genetickych zdrojov tritikale (X7 riticosecale Witt.)
a ako kontroly boli pouZzité 2 odrody tritikale - Ping-
pong a Pletomax a 2 kontrolné odrody psenice od-
lisnej technologicko-vykonnostnej kvality — Astella a
Ilona. V hodnotenom stbore 55 genotypov genetic-
kych zdrojov tritikale formy ozimnej mali genotypy
priemernu vegetacnt dobu do klasenia 191 dni. Hod-
noty sa pohybovali v rozsahu 179-200 dni. Najkratsiu
dobu do klasenia 179 dni mal srbsky genotyp Oganj,
naopak najdlhsia doba do klasenia bola zaznamenand
pri genotypoch Adverdo, Sequenz a Subito a to az
200 dni. Medzi najneskorsie genotypy patrili tritikale
z Polska, s priemernou dobou do klasenia az 196 dni,
medzi genotypy s najkratSou dobou do klasenia pat-
ria genotypy zo Srbska s priemerom 183 dni, ¢o bolo
pod uroviiou priemeru pokusu 191 dni, ale aj kon-
trolnych odréd tritikale — 195 dni. Kontrolné psenice
mali priemernd dobu do klasenia 199 dni, ¢o bolo o 8
dni viac ako bol priemer pokusu tritikale 191 dni, ale
stile na drovni dlhodobého priemeru. V tomto zna-
ku bola zaznamenani velmi nizka variabilita 3,0 %,
medziro¢ne sa vsak variabilita v tomto znaku pohy-
buje na drovni okolo 1,0 %. Priemerna vyska rastlin
v stbore bola 1,29 m s variabilitou 9,3 %, ¢o je na
urovni predchadzajiceho ro¢nika 8,9 %. V priemere
sa vSak vyska rastlin tritikale v poraste pohybovala
v rozsahu 1,03-1,55 m. Kontrolné psenice dosiahli
priemernd vysku len 1,13 m a kontrolné genotypy
tritikale Pinpong a Pletomax az 1,42 m. Najdlhsi
v pokuse bol nemecky genotyp Balu PZO az 1,55 m.

Vo vegetaénom ro¢niku 2013/2014 nebolo zazname-
nané vyznamné poliehanie, v priemere sa poliechanie
genotypov tritikale pohybovalo na drovni 9b, okrem
2 genotypov Jutro a Olimp a kontroly Pletomax,
zhodne na trovni 8 bodov. Zdravotny stav genetic-
kych zdrojov tritikale v porovnani s minulym ro¢ni-
kom 2012/2013 bol jednoznaéne horsi, kde droven
odolnosti voc¢i hrdziam na listoch a v klase (Puccinia
spp.) sa pohybovala v rozsahu 3—7 bodov a 1-7 bodov
s priemermi 6 bodov a 4 body, ¢o je za posledné ro¢ni-
ky vébec najvyssi a najextrémne;jsi vyskyt hrdze, pre-
dovietkym raritny vyskyt hrdze plevovej s variaénym
koeficientom v stibore 30,9 %. Vyskyt mucnatky tra-
vovej (Blumeria graminis) na listoch a v klase bol za-
znamenany na vysokej drovni (v=38,6 % a v=39,8 %)
a z dovodu prevlddajicej miernej suchej a teplej zimy
a skorého nistupu suchého a teplého jarného poca-
sia, bol vyskyt patogénna zaznamenany v rozsahu 1-6
bodov resp. 1-7 bodov s priemerom 4 body. Mozno
konstatovat, Ze v hodnotenom sibore pri genotypoch
Borodine, Renovac, Gorun, Milutin a Subito bola
zaznamenand najvy$sia odolnost vo¢i mudcnatke na
listoch na drovni 7 bodov a najvyssia odolnost voci
mucnatke v klase na drovni 6 bodov. K pomerne
odolnym genotypom vo¢i hrdzi na listoch patria srb-
ské genotypy Panter, Milutin a Jutro, nemecké Balu
PZO aslovenské Radko a PS Tecko. Vo vieobecnosti
k citlivejsim patrili genotypy zdpadnej proveniencie
(francuzske, nemecké), ale aj typy povodom z juz-
nej a juho-vychodnej Eurépy Domaice genotypy boli
v tomto znaku ustilenejsie, co pravdepodobne mozno

pripisat intenzivnemu vplyvu §lachtenia na komplex
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odolnosti k rasim nachddzajacich sa na naSom uze-
mi. Takisto neskoré typy su v nasich podno-klimatic-
kych podmienkach odolnejsie k macnatke. Objemovi
hmotnost mala uz tradi¢ne len velmi nizku variabilitu
3,5 % v porovnani s roénikom 2012/2013 zhodne —
3,5 %, medziro¢ne vsak koliSe v rozsahu 3—4 %, jednd
sa o najvyrovnanejsi hospoddrsky znak. Hodnoty ob-
jemovej hmotnosti boli v priemere nizsie v porovnani
s minulym ro¢nikom 722-833 g.I" a pohybovali sa
v rozmedzi 694-799 g.1'!, s priemerom v pokuse len
751 g.I, kde ani jeden z 55 hodnotenych genotypov
nedosiahol hodnotu nad 800 g1, ¢o je pozadova-
nd hodnota vyhovujica z hladiska mlynského spra-
covania zrna. Hrani¢ne sa k tejto hodnote priblizil
len srbsky genotyp Jutro s 799 g.I"! ¢o bola zdroven
najvy$sia hodnota z celého hodnoteného stuboru.
Kontrolné odrody psSenic dosiahli priemer 808 g.I',
¢o je niz8ia hodnota v porovnani s predchidzajicim
ro¢nikom 839 g.I''. Variabilita stiboru 55 genotypov
tritikale v hmotnosti tisic zfn — HT'Z bola 12,4 % kde
v porovnani s minulym ro¢nikom bola vyssia takmer
o 3,1%. V absolitnych hodnotich pri jednotlivych
genotypoch vSak boli hodnoty HTZ mierne nizsie
ako v ro¢niku 2012/2013, z dévodu vysokého vysky-
tu listovych patogénov, a tym aj poskodenia listovej
plochy, s ¢im suvisi kratSia Zivotnost fotosyntetic-
kého apardtu kde genotypy tritikale neboli nadale;
schopné utilizovat Ziviny v rozhodujicom obdobi
pre tvorbu HTZ, ¢o bolo nésledne pric¢inou nizsich
hodnot HTZ. Hodnoty sa pohybovali v rozmedzi
32,6-60,4 g s priemerom 47,0 g. Z celého hodnote-
ného suboru az 11 genotypov malo HTZ nad 55 g,
Asperis, Caulorius, Cornillac a Negoiu a PS Tecko
hrani¢ne dosahovalo tito hodnotu. Najvyssiu HTZ
dosiahol genotyp Cornillac, zo vsetkych hodnote-
nych genotypov a to 60,4 g, ¢o je takmer rovnakd
hodnota z predchddzajiceho ro¢nika. Najvyssiu prie-
mernu urodu zrna tritikale v ro¢niku 2013/2014 v t/
ha z dvoch opakovani spomedzi 55 hodnotenych ge-
notypov dosiahol polsky genotyp Fredro 14,32 t/ha.
Kontrolné genotypy Pinpong a Pletomax, v priemer-
nej Grode zrna z dvoch opakovani, dosiahli 11,11 a
9,20 t/ha. Priemernt trodu zrna nad 10 t/ha z ce-
lého suboru dosiahlo az 30 genotypov. Desat najvy-
konnejsich genetickych zdrojov tritikale z hladiska
urody zrna v zostupnom poradi: 1. Fredro (POL) —
14,32 t/ha, 2. PS Tecko (SVK) — 13,89 t/ha, 3. Orval
(FRA) — 13,59 t/ha, 4. Torino (POL) — 13,27 t/ha,
5. Radko (SVK) — 12,99 t/ha, 6. Calorius (AUT) —
12,67 t/ha, 7. Renovac (FRA) — 12,64 t/ha, 8. Kan-
dar (SVK) — 12,44 t/ha, 9. Borodine (FRA) — 12,26
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t/ha, 10. Intergral (FRA) — 11,96 t/ha. Porovnanim
priemerov drody zrna genetickych zdrojov tritikale
podla pévodu genotypov boli zaznamenané Statistic-
ky vyznamné rozdiely (p<0,01) v zostupnom poradi:
SVK (6) — 11,63 t/ha, FRA (11) — 11,25 t/ha, POL
(11) — 10,74 t/ha, DEU (3) — 9,41 t/ha, SRB (11) —
9,14 t/ha, ROM (7) — 6,53 t/ha. Medziro¢ne najvys-
§ie a najstabilnejsie priemerné hektirové drody zrna
tritikale formy ozimnej v podmienkach kukuri¢ne;
vyrobnej oblasti dosahuju prevazne polské, nemecké
a francizske genotypy, ako aj nase domdce genotypy,
¢oho dobrym dokazom je aj ro¢nik 2013/2014, ked z
hodnoteného siboru 55 genetickych zdrojov tritikale
sa umiestnili v prvej desiatke 3 slovenské genotypy:
2. PS Tecko (SVK) — 13,89 t/ha, 5. Radko (SVK) —
12,99 t/ha a 8. Kandar (SVK) — 12,44 t/ha. Dobré
biologicko-hospodirske ukazovatele dosahuju aj slo-
venské odrody Pinpong a Pletomax pouzité ako kon-
trolné $tandardy pre hodnotenie genetickych zdrojov
tritikale na Slovensku. Oba genotypy si pévodom
z vyskumno-slachtitelskej stanice Viglas-Pstrusa, sa-
¢ast NPPC — VURV Piestany. Na zaklade malopar-
celkovych pokusov v agroklimatickych podmienkach
kukuri¢nej vyrobnej oblasti medzi najkvalitnejsie ge-
notypy tritikale v celom komplexe hodnotenych zna-
kov a vlastnosti mozno zaradit slovenské povolené
odrody Pinpong, PS Tecko, Kandar a Radko, polské
odrody Fredro a Torino, rakusky Calorius, francizske

Borodine, Cornillac, Integral a Orval.

Tito prdaca vznikla vdaka podpore v ramci Operacného
programu Vyskum a vyvoj pre projekt: Transfer, vyugitie
a disemindcia vysledkov vyskumu genofondu rastlin pre
vyivu a polnohospoddrstvo (ITMS: 26220220194),
spolufinancovany zo zdrojov Eurdpskeho fondu regio-

ndlneho rozvoja.
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MORFOMETRICKA ANALYZA SEMIEN VYBRANYCH GENETICKYCH
ZDROJOV MAKU SIATEHO

MORPHOMETRIC ANALYSIS OF POPPY SEEDS OF SELECTED GENETIC
RESOURCES

Darina MUCHOVA!, Tomas KALATA?, Janka NOZKOVA3, Michaela HAVRLENTOVA!
INPPC - Vyskumny ustav rastlinnej vyroby Piestany (e-mail: muchova@vurv.sk)

*MPRV SR — Pédohospodirska platobnd agentura Bratislava

’Katedra genetiky a $lachtenia rastlin FAPZ — SPU Nitra

Six genotypes (3 genetic resources and 3 registered cultivars), cultivated in Maly Saris in 2014, were characterized
for 24 quantitative and qualitative traits on plants, capsules and seeds. Novelty in this area, image analysis for
evaluation of the morphometric parameters of seeds and the structure of the seed surface at full maturity was used.
Image analysis of seed size in trait surface showed low to medium variability from 9.9% to 12.5%, but in evaluation
of the area on seed surface structure it showed medium to high variability from 16.1% to 20.5%. Variability in the seed
morphometric characteristics among genetic resources is a good assumption for their potential use in breeding process

of poppy-

ozmanitost rastlinnych genetickych zdrojovije semien bola uskuto¢nend na Fakulte agrobiolé-

klacovym faktorom z hladiska slachtitelského gie a potravinovych zdrojov SPU Nitra pomocou
zlepSovania odrod pestovanych rastlin. Pri maku makroskopu CARL ZEISS DISCOVERY V20,
siatom v ostatnom obdobi nardzame na obmedze- umoznujiceho ziskanie digitilnych obrazovych
ny prisun vhodnych genetickych zdrojov, nakol- ziznamov. Morfometrické zhodnotenie bolo usku-
ko len malo krajin vo svete sa zaoberd slachtenim  to¢nené pomocou softvérového balika pre obrazo-
maku na potravindrske ucely. Vo vicsine krajin sve- v analyzu Axio Vision Rel. 4.8.

ta je pestovanie maku zakdzané, resp. je pestovany  Morfometrickou analyzou velkosti semien pri
za prisnych podmienok zamedzujucich zneuzitiu = ;naky plocha sme zistili nizku az strednd varia-
rastlin pre nelegilne dcely. Nedostatok vhodnych  pilitu od 9,9 % do 12,5 %, ale pri hodnoteni zna-
genetickych zdrojov pre tvorbu novych odrod iy plocha na $truktire povrchu semien strednd
maku siattiho sa Vyskumno-slachtitelskd stanica 5 vysokii variabilitu od 16,1 % do 20,5 %. Medzi
v Malom Sari§i snazi rie§it aktivnou &innostou v experimentdlnymi sibormi ziskanymi obrazovou
oblasti vyhladdvania, zhromazdovania a hodnote-  analyzou semien 6 genotypov maku siateho sme
nia genetickych zdrojov a krajovych odrod v rimci  ig¢ovali Statisticky preukazné rozdiely analyzou
Slovenska. rozptylu (P = 0.05, Ryan-Einot-Gabriel-Welsch
V skolke zdkladného hodnotenia bolo v roku 2014 test).

vysiatych 6 genotypov maku siateho — 3 nové gene- 7 hladiska velkosti semien sme z databazy para-
tické zdroje (krajové odrody MSGZ-3 a MSGZ-  1etroy vybrali znaky (obr. 1): plocha (mm?), hra-
4, slachtitelsky materidl MS 423) a 3 registrované pi¢n4 sirka (mm), hrani¢nd vyska (mm), priemer
(kontrolné) odrody (Major, Opal, Orfeus). Geno- (mm), Feret maximum (mm) a Feret minimum
typy boli hodnotené celkom v 24 kvalitativnych (mm). Statisticky preukazny rozdiel sa potvrdil pri
a kvantitativnych znakoch na rastlinich, plodoch 1y plocha a Feret maximum medzi genotyp-
a semendch. Névum v tejto oblasti predstavovalo i MSGZ-4 — Orfeus, MSGZ-3, Opal. Pri zna-
vyuzitie obrazovej analyzy, prostrednictvom ktorej  ky Feret minimum sa Statisticky rozdiel potvrdil

boli zhodnotené morfometrické parametre semien  edzi genotypmi: MSGZ-4 — Orfeus, MSGZ-4
a $truktdry ich povrchu v plnej zrelosti. Analyza

Obriazok 1: Schéma hodnotenia pre
znak rozmery semien

[ Hranini vyska Hrani¢ni $irka | Feret min a Feret max Plocha | Foto: A. Oravec
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- MSGZ-3 a MSGZ-3 — Orfeus. V znakoch hra-

niénd vyska a hrani¢nd Sirka medzi sledovanymi

genotypmi neboli zistené Statisticky preukazné
rozdiely (tab. 1).

Tabulka 1: Morfometrické charakteristiky velkosti semien

Genotyp a | P || ma | Fermmex | Fertmi
[mm] [mm]

MSGZ-4 47 1,187 A 1,271 A 1,287 A 1,396 A 1,099 A
MS 423 47 1,151 AB 1,256 A 1,252 A 1,360 AB 1,092 AB
Major 48 1,120 AB 1,230 A 1,246 A 1,354 AB 1,071 ABC
Orfeus 47 1,087 B 1248 A 1,220 A 1,342 B 1,054 BC
MSGZ-3 48 1,084 B 1,224 A 1,216 A 1,333 B 1,047 C
Opal 45 1,080 B 1,234 A 1,219A 1,324 B 1,047 ABC

Medzi hodnotami ozna¢enymi rovnakymi pismenami nie su $tatisticky vyznamné rozdiely (P=0,05).

Struktdru povrchu semien (obr. 2) sme hodnotili
na zéklade velkosti Sestuholnikovych plésok
na rozbrizdenom povrchu semien pomocou
vybranych znakov: plocha (mm?), hrani¢nd $irka
(mm), hrani¢nd vyska (mm) a obvod (mm).
Genotyp Opal sa statisticky preukazne lisil od
genotypu Major vo vietkych hodnotenych znakoch.
Statisticky preukazny rozdiel bol zisteny medzi
genotypmi Major - MSGZ-4, MS 423 a Orfeus —
MS 423 v znaku hrani¢nd sirka. Genotyp Major sa
Statisticky preukazne lisil od ostatnych genotypov
aj v obvode $estuholnikovych plosok (tab. 2).

Komplexné hodnotenie kolekcii genetickych

zdrojov  vSetkymi dostupnymi metédami je
povazované za ziklad zvySovania ich uzitkovej
hodnoty. Zistend variabilita medzi genetickymi
zdrojmi je ich

dobrym predpokladom pre

potencidlne vyuzitie v §lachteni maku siateho.

Opal

Obrizok 2: Struktdra povrchu semien maku
Foto: A. Oravec

Tabulka 2: Morfometrické charakteristiky §truktiry povrchu semien

Genotyp N IE'loc};a Hraniéna sirka Hrani¢na vyska Obvod
mm?] [mm] [mm] [mm]
Opal 50 0,026 A 0,186 AB 0,197 A 0,626 AB
MSGZ-4 50 0,026 A 0,188 AB 0,195 A 0,629 A
MS 423 50 0,026 A 0,196 A 0,189 A 0,619 AB
MSGZ-3 50 0,025 A 0,185 ABC 0,185 A 0,597 B
Orfeus 50 0,025 A 0,181 BC 0,190 A 0,605 AB
Major 50 0,021 B 0,173 C 0,172 B 0,558 C

Medzi hodnotami oznalenymi rovnakymi pismenami nie su $tatisticky vyznamné rozdiely (P=0,05).

Podakovanie: Tito prdca je rieSend v rdmci jednoroc-
nej lohy odbornej pomoci pre MPRV SR na rok 2015

s nazvom ,,Prevddzka Génovej banky Slovenskej re-
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IZOGENNE LINIE PSENICE S NOVYMI GLUTENINOVYMI ALELAMI

ISOGENIC WHEAT LINES WITH NEW GLUTEN ALLELES

Svetlana SLIKOVA, Edita GREGOVA, Soiia GAVURNIKOVA, Nirodné polnohospodarske a
potravindrske centrum — Vyskumny dstav rastlinnej vyroby, 921 68 Piestany, Bratislavska cesta 122,

Slovenska republika; (e-mail: slikova@vurv.sk)

Isogenic wheat lines of cultivar Hana were created. They carry new glutenin alleles of Glu-1B gene producing high
molecular weight glutenin subunits which have not been described yet. The high molecular weight glutenin subunits
are encoded by genes at three Glu-1 loci (Glu-A1l, Glu-B1 and Glu-D1) located on the long arms of homoeologous
group-one chromosomes. The differences in technological traits were found between the NILs and the corresponding
recurent parent cultivar Hana in the gluten index. The NILs with the new allele showed lower gluten index than the

recurent parent.

Izogénne linie pSenice s novymi gluteninovymi
podjednotkamiboli vytvorené hybridizdciou kra-
jovej odrody Kotte s vysokokvalitnou odrodou pse-
nice letnej f. ozimnej Hana. Nové gluteninové pod-
jednotky (N) su kédované alelami lokusu G/u-1B,
ktorych sekvencie st zapisané do The Internatio-
nal Nucleotide Sequence Database. Alela Glu-
1By8.1 je zapisand pod kédom: HQ731654 (Lei-
sova — Svobodova et al. 2011) a alela Glu-1Bx6.1
pod kédom HQ731653 (Leisova Svobodova, et al.
2011). Nezndme proteiny, resp. tieto vysoko-mo-
lekuldrne gluteninové podjednotky HMW-GS
mozu ovplyviovat technologicki kvalitu psSenice.
V stcasnosti sa uz celkom bezne vyuzivaju poznat-
ky, ktoré vychddzaji z identifikicie podjednotiek
HMW psenice pri predikcii technologickej kvality
pSenice, markerovej selekcii genotypov v procese
slachtenia psenice, pri uréeni pravosti a Cistoty od-
rod.

Metédou SDS-PAGE bola urobend separicia zi-
sobnych bielkovin a identifikdcia gluteninovych alel
lokusu G/u-1B v izogénnych liniach: NIL Hana x

Kotte s HMW- GS (N+N a 7+8); Hana x Kot-
te (N+N). Pri jednotlivych liniach bola stanovena
technologicka kvalita. Stanovenie bolo vykonané v
dvoch opakovaniach pomocou tychto metdéd: obsah
mokrého lepku a gluten index podla ICC Standard
No. 155, sedimentaény index, Zelenyho test podla
STN ISO 5529, farinografické ukazovatele (viz-
nost vody, vyvin cesta, stabilita cesta, ¢islo kvality)
podla ICC Standard No. 115/1. Podla dosiahnu-
tych hodnét jednotlivych parametrov, ktoré su sa-
castou normy STN 46 1100-2 vysledky v tabulke 1
ukazujd, Ze vietky linie Hana x Kotte dosahovali
vyssie hodnoty obsahu mokrého lepku voci kon-
trolnej odrode Hana. Pritomnost gluteninovych
podjednotiek N+N spdsobilo vyssi ndrast obsahu
mokrého lepku, ale zniZila sa jeho kvalita, ¢o sa
prejavilo na nizsej hodnote gluten indexu (55) voéi
odrode Hana (89). Negativny efekt sa prejavil i pri
dalsich znakoch (Tab. 2). Ukdzalo sa, Ze pritom-
nost gluteninovych podjednotiek N+N zvysila taz-
nost lepku, ¢o sa prejavilo znizenim hodnoét gluten
indexu oproti kontrolnej odrode.

Tabulka 1: Zikladné kvalitativne parametre izogénnych linii pSenice

Obsah mokrého Sedimenta¢ny index
Vzorka | Kombinacia Glu-1B lepku v susine Gluten index podla Zelenyho
[%] [ml]
Odroda | Hana 7+8 28,1 89 44
NIL Hana x Kotte N+N; 7+8 30,4 72 45
NIL Hana x Kotte N+N 32,5 55 46
N = nezndama podjednotka
Tabulka 2: Farinografické parametre izogénnych linii psenice
Vﬁz’n li) st vody Vivi . Stabilita Farinogr.
Vzorka Kombinicia Glu-1B TKOu pre yyn cesta cesta Cislo Sila muky
500 FU [min] [min] levali
[%] v
Odroda Hana 7+8 58,1 2,0 2,0 34 strednd
NIL Hana x Kotte N+N; 7+8 59,4 2,2 52 76 silnd
NIL Hana x Kotte N+N 59,4 3,5 9,8 141 silnd
= nezndma podjednotka
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Tato studia vznikla vdaka podpore v ramci OP Vyskum — ITMS: 26220220189, spolufinancovany zo zdrojov
a vyvoj pre projekt: Vyvoj novych typov rastlin s  Europskeho fondu regiondlneho rozvoja.
geneticky upravenymi znakmi hospodarskeho vyznamu

PROTEOMICKE ANALYZY V HETEROZNOM SLACHTENI KUKURICE
SIATE]

PROTEOMIC ANALYSES IN HETEROSIS ZEA MAYS L. BREEDING

Edita. GREGOVA!, Svetlana SLIKOVA!, Szilird KASA?, NPPC - 'NPPC-Vyskumny tstav
rastlinnej vyroby, 921 68 Piestany, Bratislavska cesta 122, Slovenska republika; *Zelseed spol. s.r.o.
930 36 Horna Poton, Slovenskd republika; (e-mail: gregova@vurv.sk)

Electrophoretic analyses of zeines (seed storage proteins) have proved to be useful in characterization of Zea mays
genotypes. 109 hybrid Zea mays lines from Breeding station Zelseed were studied. The result of this study indicated
that the lines could be selected on the basis of polymorphism, detected between protein patterns. 14 protein bands were
found by SDS-PAGE and 8 by A-PAGE. The protein band molecular weight ranged from 9 to 97 kDa. On the basis of
component mobility were evaluated all bands which were used for clustering of lines and dendrogram was constructed
by Statistical analysis which was performed by SPSS software 22.

Analyza zdsobnych bielkovin kukurice siatej po-
mocou polyakrylamidovej gélovej elektroforézy
v pritomnosti dodecylsulfitu sodného (SDS-PA-

ktory odhaluje genetickd pribuznost genotypov na
ziklade zeinov. Do tvorby novych hybridnych linii
boli zaradené geneticky rozdielne genotypy.

GE ), a tiez v kyslom prostredi (A-PAGE) umoz-

nuje ziskat zeinové fragmenty, ktoré charakterizu-

Dendrogram using Average Linkage (Between

Rescaled Distance Cluster Combine

ju jednotlivé linie kukurice a poskytuju informaciu

o

o ich genetickej podobnosti. Této informaicia je o

pre oblast s§lachtenia kukurice siatej mimoriad-
ne dolezitd, pretoze plodina je cudzoopelivd a pri
tvorbe produktivnych linii Flgenerdcie sa vyuziva

heterézny efekt. Ziskané hybridy s vysoko pro-

duktivne, s dobrou technologickou a nutri¢nou

kvalitou. Vhodnym kombina¢nym krizenim je
mozné v jednotlivych genotypoch dosiahnut

koncentrovanie uz existujicich  pozitivnych

vlastnosti do jedného genotypu. V spoluprici s f.
Zelseed bolo na nasom pracovisku analyzovanych

celkovo 109 linii kukurice siatej, ktoré su sicastou
slachtitelského procesu v uvedenej firme. Pomo-

cou bielkovinovych markerov bola hodnotena pri-

tomnost a nepritomnost jednotlivych fragmentov. =
Pri separicii bielkovin metédou SDS-PAGE bolo
hodnotenych 14 polymorfnych znakov a separd-
ciou bielkovin metédou A- PAGE bolo hodnote-

nych 8 polymorfnych znakov. Spektrum glutelinov

Obrazok 1: Dendrogram zobrazujici klastrovanie
vybratych 43 linii kukurice siatej na zaklade genetickej
podobnosti

obsahovalo bielkoviny s relativnou molekulovou

Tato stidia vznikla vdaka podpore v ramci Operacné-
ho programu Vyskum a vyvoj pre projekt: Transfer, vyu-
Zitie a disemindcia vysledkov vyskumu genofondu rastlin
pre vyZivu a polnobospoddarstvo (ITMS: 26220220194),
spolufinancovany zo zdrojov Eurdpskebo fondu regio-
ndlneho rozvoja.

hmotnostou od 97 kDa do 9kDa a najvicsia varia-
bilita bola pri proteinoch s molekulovou hmotnos-
tou 20 az 30 kDa a 9 kDa. Vysledky z hodnotenia
boli statisticky vyhodnotené klastrovou metédou,
s vyslednym dendrogramom (Obrazok 1; prezen-
tované ¢iastocné vysledky z analyzovania 109 linii),
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PRIPRAVY NA ZMAPOVANIE GENOFONDU MRLIKA CILSKEHO
(CHENOPODIUM QUINOA WILLD.) POLYMORFIZMOM ENZYMOV

PREPARATIONS FOR THE MAPPING OF QUINOA (CHENOPODIUM QUINOA
WILLD.) GENE POOL BY ENZYME POLYMORPHISM

Pavol MUDRY?, Marina HAVRAN!, Iveta CICOVA?2, 'Trnavsk4 univerzita, Pedagogicka fakulta,
Katedra bioldgie (e-mail:pmudry@truni.sk), 2NPPC, Vyskumny ustav rastlinnej vyroby (e-mail:

cicova@vurv.sk)

During two years (2014-2015) feasibility of slightly modified methodology by Stuber et al. (1988) for enzyme poly-
morphism of homogenized seed mixture samples of fifteen quinoa (Chenopodium quinoa Willd.) varieties was fested.
Our preliminary methodological results indicate suitability of these methodological steps for quinoa enzyme polymor-
phism study. No activity of GLU in seed samples was evident. Quality of fingerprints decreased from MDH > ADH
>IDH >PGD > PGM > PGI > GOT > CAT > ACP to DIA. In this study the analysed samples were mostly monomor-

phic.
‘ ] rokoch 2014-2015 sme uskutocnili pripravy

a samotné analyzy polymorfizmu jedendis-
tich enzymov na zhomogenizovanych zmesnych
vzorkdch semien pitnastich odrod mrlika ¢ilskeho
(Chenapodium quinoa Willd.), a to: (1) Temuco, (2)
CCankolla, (3) Juira Sajama, (4) Ara Juira, (5) Yu-
laj Qangolla, (6) Quinua Quechua, (7) Colorado
407 D, (8) Grande, (9) Isluga, (10) Baer, (11) Pa-
san Ralle, (12) Rosa Jurin, (13) PI 433231, (14)
Faro a (15) Carmen (garantom identity odrdd je
Ing. Iveta Cicovi, PhD.). Rozhodnutie zmapovat
genofond mrlika ¢ilskeho vyplynulo zo vzrastaja-
ceho zdujmu o pestovanie a vyuzivanie tejto plo-
diny v Eurépe. Mrlik ¢ilsky patri k nedocenenym
plodindm, ktory mozno pestovat v nasom polno-
hospodérstve ako alternativnu plodinu. Analyzy
potvrdili vhodnost metodologickych postupov pre
analyzu vsetkych jedendstich enzymov. Kvalita se-

pardcie izoforiem klesala v nasledovnom poradi:
MDH > ADH >IDH >PGD > PGM > PGI »
GOT > CAT > ACP a DIA. Nezaznamenali sme
aktivitu GLU v Ziadnej analyzovanej vzorke. Vi¢-
§ina vzoriek vykazovala monomorfiu. Pri¢inou,
s najvicsou pravdepodobnostou, je vysoky stupen
samoopelivosti, ako to bolo aj v pripade analyz las-
kavca a ovsa. Druhou pri¢inou moéze byt aj sku-
to¢nost, Ze ide o zmesné vzorky. Rozhodne je po-
trebné dalej sa venovat uvedenej problematike na
urovni analyz $truktdry individui populdcie odro-
dy. Na odlisenie genotypov by bolo vhodné pribrat
do analyz polymorfizmu aj dalsie enzymy. Kvalitu
izozymogramov vybranych enzymov dokumentuji

Obr. 1-4.

Vyskum bol podporeny Vedeckou grantovou agentiirou
MSVV a § SR a Slovenskou akadémiou vied VEGA
(projekt ¢ 1/0513/13).

Obrazok 1: Izozymogramy izocitritdehydrogendzy (IDH)
(IDH) v semenéch odréd (1-15) mrlika &ilskeho

Obrdzok 2: Izozymogramy malitdehydrogendzy (MDH)
v semendch odrdd (1-15) mrlika &ilskeho

Obriézok 3: Izozymogramy 6 - fosfoglukonatdehydrogenizy
(PGD) v semenich odréd (1-15) mrlika ¢ilskeho

Obrizok 4: Izozymogramy fosfoglukomutizy (PGM)
v semendch odrdd (1-15) mrlika &ilskeho

Vysvetlivky: K — kontrolnd vzorka hybrida kukurice; 1 — 15 poradie vzoriek odrod mrlika ¢ilskeho
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REAKCIA IZOGENNYCH LINII PSENICE NA UMELU INFEKCIU HUBAMI

FUSARIUM SPP.

THE REACTION OF ISOGENIC WHEAT LINES TO ARTIFICIAL

INFECTION WITH FUSARIUM SPP.

Svetlana SLIKOVA, Edita GREGOVA, Lubomir MENDEL, NPPC - Vyskumny dstav rastlinnej
vyroby, 921 68 Piestany, Bratislavska cesta 122, Slovenska republika; (e-mail: slikova@vurv.sk)

The Near isogenic wheat lines of cultivar Bersee were artificially inoculated with fungis Fusarium culmorum, F.
graminearum and F. poae. The effects of these Fusarium spp. on the reduction in yield component were investigated
in the Near isogenic lines with the reduced GA sensitivity Rbht-B1b and Rht-D1b semi-dwarfing alleles (reduced
height). It was found that the Near isogenic line with Rht-B1b had a significantly low infection kernels compared to

isogenic line with Rht-D1b.

Genotypy odrody Bersee (izogénne linie s RAt
génmi; s roznou vyskou rastlin; Tab. 1) boli
umelo infikované hubami troch patogénov (Fusa-
rium culmorum, F. graminearum a F. poae) v polnych
podmienkach na pokusnych parcelkich NPPC-
VURV v Piestanoch. Tieto huby sposobuji na
klasoch psenice ochorenie fuzariézu klasov, ktord
posobi negativne na urodu a kvalitu zrna. Zrnd
v takto napadnutych klasoch ¢asto byvaju kontami-
nované mykotoxinmi, ktoré tieto huby produkuja.
V stcasnosti je zndme, Ze odrody psenice so zvyse-
nou odolnostou vo¢i tymto patogénom kumuluji
v zrndch menej mykotoxinov ako nachylné odrody.
Genotypy Bersee boli umelo infikované hubami
Fusarium spp. sprayovou metédou a hodnotené na
uroveil napadnutia hubami. Po zbere boli urobené
rozbory klasov na stanovenie redukcie hmotnosti
tisic zin (RHTZ) spdsobenej chorobou. Analyza
poukazuje na pleiotropicky efekt RAz génov, kde
izogénne linia s RA#-B1b sa ukazuje odolnejsia ako
linia s Rh#-D1b.

Tato stidia vznikla vdaka podpore v ramci Operac-
ného programu Vyskum a vyvoj pre projekt: Transfer,
vyuzitie a disemindcia vysledkov vyskumu genofondu
rastlin pre vyZivu a polnohospoddrstvo (ITMS:
26220220194),
Eurépskeho fondu regio-ndlneho rozvoja.

spolufinancovany zo  zdrojov

50

40+

30+

20+

95% Cl - Redukcia poctu zfn (%)

N= 40 40 40 40
rht Rht-D1b

Rht- B1b Rht-B1b/Rht-D1b

Bersee
Obrizok 1: Redukcia hmotnosti tisic zfn (RHTZ) po
umelej infekcii Fusarium spp. genotypov Bersee (Tukeyov
test)

Tabulka 1: Priemerna vyska odrody a izogénnych linii odrody Bersee

Genotyp ( .Rht’gén ) - Priern’er Efekt skratenia vysky rastlin
redukcia vysky rastlin) (vyska rastlin v cm) % k Bersee
Bersee Vysoka (rht) 106,00 0,00
NIL Bersee Rht-B1b 91,16 14,00
NIL Bersee Rht-D1b 85,50 19,34
NIL Bersee Rht-B1b+Rht-D1b 60,33 43,08
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NOVA ODRODA LASKAVCA METLINATEHO (AMARANTHUS CRUENTUS

L.) PRIBINA

NEW VARIETY OF AMARANTH (AMARANTHUS CRUENTUS L.) PRIBINA

Alena GAJ]DOSOVA!, Andrea HRICOVA!, Gabriela LIBIAKOVA, Jozef FEJER?

'Ustav genetiky a biotechnol6gii rastlin SAV, Akademicka 2, P.O.Box 39 A, 950 07 Nitra,
Slovenskd republika; (e-mail: alena.gajdosova@savba.sk)

?Katedra ekolégie, FHPV, Presovskd univerzita v Presove; 17. Novembra 1, 081 16 Presov; (e-mail:

jozef.fejer@unipo.sk)

The new variety of amaranth (Amaranthus cruentus L.) with the name PRIBINA was registered in the year 2013 as a

first amaranth variety in the Slovak Republic. The method of mutagenesis and selection of mutant lines has been used
in the breeding. The variety “Pribina” is defined for food purposes. It has higher weight of thousand seeds (0.9617 g)
in comparison with the started genotype FICHA (0.8567 g) and control variety AZTEC (0.7579 g).

Sortiment odrdéd bol na Slovensku obohateny
prvou odrodou ldskavca metlinatého (Ama-
ranthus cruentus 1..) — PRIBINA. Odroda bola
vyslachtend Ustavom genetiky a biotechnolégii
rastlin SAV Nitra, v spoluprici s Katedrou eko-
légie, Fakulty humanitnych a prirodnych vied,
Presovskej univerzity v Presove. Pri §lachteni bola
pouzitd metéda mutagenézy a selekcie mutantnych
linii. Osivo laskavca metlinatého ,FICHA® bolo
oziarené ddvkou gama ziarenia 175 Gy vo FAO/
IAEA Seibersdorf, Rakisko. Mutagenézou bola
ovplyvnend a selekciou geneticky fixovand vysokd
hmotnost tisic semien (Tab. 1). Pribina je stredne
skord odroda, vysokého vzrastu. Stonka je zelend,
so svetlo zltymi az zelenymi pruhmi, bez anto-
kyidnového sfarbenia bédzy, na prie¢nom priereze

mierne zvlnend. List je stredne zeleny, bez skvrny.
Sukvetie je vzpriamené az slabo zakrivené, ama-
rantového typu, s determinantnym rastom, zelenej
a fialovej farby, so strednou celistvostou. Odroda je
urcend pre potravindrske vyuZzitie semena. Na me-
dzindrodnej vystave Agrokomplex v Nitre v roku

2015 dostala ocenenie Zlaty kosik.

Prdca bola riesend v ramci projektov CRP IAEA
Vienna, Austria, projektov VEGA ¢ 2/5078/25, .
2/0066/13 a projektu Eurdpskeho spolocenstva: Vy-
budovanie vyskumného centra ,,AgroBz'oTec/J S projekt
éislo 26220220180.

Tabulka 1: Hmotnost tisic semien, priemer pokusov (2011-2013), lokalita Presov, (p = 0,03134, Tukey, 99 %)

Variant Pri(emer Homogenita
g
Amaranthus cruentus L. — AZTEC 0,7579 X
Amaranthus cruentus L. — FICHA 0,8567 X
Amaranthus cruentus L. — mutantna linia C26 0,9213 X
Amaranthus cruentus L. — mutantna linia C82 (PRIBINA) 0,9617 X
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VOJTECH - NOVA ODRODA OVSA SIATEHO

VOJTECH - A NEW OAT CULTIVAR

Svetlana SLIKOVA, Peter HOZLAR, Katarina MATUSKOVA, Daniela CEMANOVA, NPPC
- Vyskumny ustav rastlinnej vyroby, 921 68 Piestany, Bratislavskd cesta 122, Slovenska republika;
Vyskumno-§lachtitelskd stanica Viglas-Pstrusa, Slovenska republika, (e-mail:slikova@vurv.sk)

The new cultivar Vojtech is the hulled oat cultivar (Avena sativa L.) that was developed by the breeders from Research
and Breeding Station at Viglas-Pstrusa. This cultivar originated from a cross between Azur x Jumbo and has good

test weight and excellent disease resistance.

Nové odroda ovsa ,Vojtech® bola vyslachtend
na Vyskumno-g§lachtitelskej stanici Viglas-
Pstrusa. Slachtenie tejto plodiny na VS stanici
prebiecha mnoho rokov a jej pestovanie na Sloven-
sku ma svoju tradiciu. V poslednych rokoch doslo k
znizeniu pestovatelskej plochy tejto plodiny na na-
som tzemi, aviak celosvetovo k zniZeniu produkcie
ovsa nedochddza. Vykupné ceny potravindrskeho
ovsa dosahuji ceny pSenic s E kvalitou a kfmne
ovsy dosahuju ceny psenic s chlebovou A-kvalitou.
V roku 2014 a na prelome roku 2015 nardstli ex-
porty ovsa v EU o 266 %, pestovatelské plochy na
rok 2015 vzristli v Kanade o 30 %, v USA o 8 %,
Austrilii 0 18 % a v Nemecku o 4 %. Tento zvyseny
zdujem ovplyviuje i zdujem Iudi o produkty vyro-
bené z ovsa. V sticasnosti je zndme, Ze zaradenie
vyrobkov z ovsa do jeddlnicka Iudi méd pozitivny
vplyv na ich zdravie. Tieto poznatky potvrdilo 162
klinickych §tadii, ktoré dokdzali, Ze denny prijem
3 g R-glukdnu znizuje hladinu cholesterolu a si-
¢asne upravuje aj krvnd glukézu. Vyznamné je po-
sobenie ovsa pri ochoreniach diabetes pri reguldcii
krvnej glukézy.

Popis odrody: skord odroda, strednd vyska rast-
lin (100 ¢m) so strednou dizkou metliny. Hmot-
nost tisic zfn je velmi vyso-
ki od 42 do 44 g, objemovi
hmotnost 50-52 kg.hl' a
podiel plevy je nizsi (25 %).
Odolnost proti poliechaniu
je dobrd. Md velmi dobru
odolnost na mu¢natku, dob-
ru odolnost na hrdzu trivova
a hnedu skvrnitost. Vyznacuje
sa velmi dobrou odolnostou
proti poliehaniu.

Urodnost odrody: jedna sa o

plastickd odrodu dosahujicu
dobré drody v roznych regié-
noch. Poc¢as $titnych odrodo-

vych skasok (2011-2012) do-
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siahla odroda urodu 102,2 %, v porovnani s kon-
trolnymi odrodami Atego a Valentin.

Agrotechnické odporucania: odroda nemi $peci-
dlne poziadavky na agrotechniku. Vyzaduje skora

sejbu s vysevkom 5 mil. kli¢ivych zfn na ha. Pozitiv-
ne reaguje na dobrd predplodinu. Hnojenie dusi-
kom zdvisi od predplodiny a prirodzenej drodnosti
pody, pohybuje sa od 60-80 kg ¢.Z. na ha. Proti bu-
rindm odportacame aplikdciu pripravku Mustang
v dévke 0,5 Lha™, najneskér do fizy BBCH 32.
Kardinilnou, z hladiska urody a kli¢ivosti osiva, je
aplikdcia insekticidu proti druhej generacii zun-
¢avky ja¢mennej. Vzhladom na velmi dobrd odol-
nost proti poliehaniu oSetrenie proti polahnutiu
nie je potrebné, dokonca je zbyto¢né.

Tito Stidia vznikla vdaka podpore v rdamci OP
Vyskum a vyvoj pre projekt: Vyvoj novych typov rast-

lin s geneticky upravenymi znakmi hospoddrskeho vy-
znamu (ITMS: 26220220189), spolufinancovany zo
zdrojov Eurdpskeho fondu regiondlneho rozvoja.




ZACHRANA STARYCH ODROD CERESNI
PROTECTION OLD CHERRY VARIETES

Daniela BENEDIKOVA!, Norbert SNAJDAR!, Iveta CICOVA!, Michaela BENKOVA!, Miroslav

GLASA?, 'NPPC - Vyskumny ustav rastlinnej vyroby Pie$tany (e-mail: benedikova@vurv.sk);
2Virologicky tstav SAV (e-mail: Miroslav.Glasa@savba.sk)

The project ,Development of innovative approach to characterise and control the economically important and emerging
virus pathogens of cherry crops in Slovakia® is oriented of monitoring, protection and collecting genotypes of old
cherries. In 2014 and 2015 it was 14 localities monitored and 170 cherries genotypes assessed. The most interesting
genotypes in number 96 have been grafted onto rootstocks with different intensity of growth (Cerasus avium (L.)
Moench. Cerasus mahaleb, GISELAS5) and will be used for the establishment of experimental plantings and orchards.

N~
ere$ne su tradiénym a aj dnes velmi zauji-

mavym a ziadanym ovocim. Je to prvé
dozrievajice ovocie, vhodné na priamy konzum
ale tiez aj spracovanie. V minulosti boli pre
nasich predkov velmi oblibenym ovocim comu
nasvedcuju staré sady a stromoradia, ktoré tvoril
pre svoju obzivu ale aj ako krajinotvorny prvok,
ked vysadzal solitéry na okraje poli, ktoré ob-
ribal aby mu vyznacovali hranice pozemku ale
aj poskytli tierl a aj chutnd poziven ked dozrie-
vali. Tak sa rozsirilo mnoho starych a lokdlnych
odréd, na ktoré sme uz zabudli. Napriklad gaz-
dinky si pochvalovali zlto duzinaté Ceresne, tzv.
belice, ktorych $kvrny na obleceni deti nebolo
vidiet.
Projekt ,Vyvoj inovativnych postupov na cha-
rakterizdciu a kontrolu hospoddrsky doélezitych
a novo sa objavujucich virusovych patogénov
Cervenych késtkovin na Slovensku“ je zamerany
na monitoring a zdchranu starych odréd Ceresni,
nakolko sa v jeho rieseni zameriavame prive na
staré ovocné sady a aleje. Okrem monitoringu
virusovych patogénov na Ceresniach je snaha aj
o zachovanie jednotlivych monitorovanych ge-
notypov, ktorych vlastnosti mézu byt prinosom
pre rozne $lachtitelské programy, ktoré sa mozu
$pecializovat na tvorbu novych perspektivnych
odréd alebo tvorbu podpnikov. Monitoring
a ochrana starych sadov, aleji a samotnych so-
litérov je dolezitd aj z hladiska ochrany biodi-
verzity v raimci zachovania kultdrneho dedi¢stva.
Pocas rokov 2014 a 2015 bolo zmonitorovanych,
formou zberovych expedicii 170 genotypov zo
14 lokalit v réznych castiach Slovenska. U kaz-
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dého z genotypov bol hodnoteny zdravotny stav
stromu, habitus stromu a morfologické znaky
kvetov a plodov. Odlisnosti jednotlivych geno-
typov sa daju ndjst v kazdom jednom hodnote-
nom znaku. Farba plodov varirovala od svetlo
Cervenej po tmavo Cervenu. Zatial sa ndm vsak
nepodarilo objavit plody, so zltou farbou — be-
lice, ktoré boli v minulosti velmi obltbené. Od-
chylky boli zistené aj v hmotnosti jednotlivych
plodov z réznych lokalit. Hmotnost plodov
z lokality Krakovany sa pohybovala od 4,1 g
do 8,9 g na plod,zlokality Cachtice 0od 5,8d0 9,7 g
a z lokality Brdarka od 5,4 g do 8,8 g na plod.

Zvytypovanychgenotypov(96)boliodobratévrub-
le, pre dalsie rozmnozenie. Tie boli naockova-
né na podpniky Ceresiia vticia, viiia tureckd a
GISELA 5, ktoré maju réznu intenzitu rastu. Z
tychto genotypov bude zalozend genofondovi
kolekcia pre dalsie hodnotenia.

Kedze vyskumny projekt bude pokracovat este
v rokoch 2016 a 2017, pracovnici Génovej banky
SR budu aj v budicnosti vykondvat monitoring,
hodnotenie a zhromazdovanie dit a genotypov
z daldich lokalit pre ochranu diverzity v rdmci
tohto ovocného druhu.

Tento a prispevok vznikol vdaka podpore Agentiiry

na podporu vyskumu a vyvoja na zdklade zmluvy
& APVV-0174-12.0
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ZBEROVA EXPEDICIA VELKA FATRA 2015 (SVKVEF2015)
THE COLLECTING EXPEDITION OF VELKA FATRA 2015 (SVKVEF2015)
Iveta CICOVA, Norbert SNAJDAR, Miroslava MAJESKA, NPPC - Vyskumny tstav rastlinnej

vyroby Piestany (e-mail: cicova@vurv.sk)

The Gene Bank organizes the collecting expedition aimed at monitoring and collection of seed plants samples every
year. In 2015, the collecting expedition was organized in the National Park Velkd Fatra in Liptovské Reviice in the
date of 31.8-04.09. 143 samples of plant genetic resources were harvested.

Kaid}? rok organizuje Génovd banka SR zbe-
rovi expediciu zamerand na monitoring a zber
semennych vzoriek rastlin. V- roku 2015 bola or-
ganizovand na uzemi Narodného parku (NP) Velka
Fatra v obci Liptovské Revice od 31.8.-4.9.2015.
Expedicie sa zacastnilo 14 vyskumnych pracov-
nikov: 3 zo Slovenska, 8 pracovnikov z Ceskej
republiky a 3 vyskumnici z Madarska. V ramci
zberovej expedicie bolo pozberanych 143 vzoriek
genetickych zdrojov liecivych rastlin, krmovin,
trdv, zeleniny a inych rastlin. NP Velkd Fatra patri
medzi najrozsiahlejsie a najtypickejsie jadrové po-
horia Slovenska, kde sa zachovalo mnohotvirne a
malo narusené prirodné prostredie.

Vdaka ¢lenitému reliéfu a pestrému geologickému
podkladu sa tu zachovali rastlinné spolocenstvd z
rozli¢nych obdobi postglacidlneho vyvoja. Na vy-
voji roznych druhov rastlin a pozoruhodnych spo-
locenstiev sa spolu s dalsimi ¢initelmi podielali:
geologicky podklad, tvar reliéfu, podne a klimatic-
ké pomery. Len vyssich rastlin tu bolo zistenych
vyse 1000 druhov. Prirodny charakter si zachovali

najmi lesné spolocenstvd, ktoré tvoria priblizne
90 % uzemia Velkej Fatry. Velkd Fatra je tvore-
nd najmi bukovymi a smrekovymi lesmi. Prirodné
smreciny mdézeme ndjst na znacne znizenej hornej
hranici lesa. Velka Fatru charakterizuje aj velky
koncentrovany vyskyt tisu, ktory sa ako typickd
drevina dostal aj do znaku nédrodného parku. Zo
vzdcnych druhov rastlin tu mézeme néjst plesnivec
alpinsky, fialku alpinsku, horce, prvosienky, hor¢ic-
niky, veternicu narcisokvetd, chlpanik oranzovy, z1-
tohlav najvyssi, fialku zItd, mak tatransky, poniklec
slovensky a iné. Velmi vyznamnou zlozkou Velkej
Fatry sa huby.

V ramci zberovej expedicie boli navitivené tieto
lokality: Vy$nd Revica, Niznd Revica, Vlkolinec,
Maliné Brdo, Cierny Kamen, Jazierce, Sucha doli-
na, Zelend dolina, Podsucha, Velka Turecka, Tepld
dolina. Do Génovej Banky pribudlo 46 genetic-
kych zdrojov lie¢ivych rastlin a 18 vzoriek krmo-
vin.

Tabulka: Zoznam zozbieranych vzoriek zo zberovej expedicie Velka Fatra 2015

Acronym Species
SVKVEF2015-1 Melilotus albus
SVKVEF2015-2 Medicago falcata
SVKVEF2015-3 Trifolium medium
SVKVEF2015-4 Brachypodium pinnatum
SVKVEF2015-5 Dactylis glomerata
SVKVEF2015-6 Phleum pratense
SVKVEF2015-7 Mentha longifolia

SVKVEF2015-8

SVKVEF2015-9

SVKVEF2015-10
SVKVEF2015-11
SVKVEF2015-12
SVKVEF2015-13
SVKVEF2015-14
SVKVEF2015-15
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Origanum vulgare
Salvia glutinosa
Valeriana officinalis
Angelica sylvestris
Filipendula ulmaria
Thymus pulegioides
Agrimonia eupatoria

Achillea millefolium agg.

Acronym

SVKVEF2015-72
SVKVEF2015-73
SVKVEF2015-74
SVKVEF2015-75
SVKVEF2015-76
SVKVEF2015-77
SVKVEF2015-78
SVKVEF2015-79
SVKVEF2015-80
SVKVEF2015-81
SVKVEF2015-82
SVKVEF2015-83
SVKVEF2015-84
SVKVEF2015-85
SVKVEF2015-86

20

Species

Carum carvi

Achillea millefolium agg.
Primula veris

Phleum pratense
Valeriana officinalis
Mentha longifolia
Achillea millefolium agg.
Medicago falcata
Melilotus albus

Bromus erectus

Thymus pulegioides
Carum carvi

Vicia cracca

Trifolium montanum

Melilotus albus



SVKVEF2015-16
SVKVEF2015-17
SVKVEF2015-18
SVKVEF2015-19
SVKVEF2015-20
SVKVEF2015-21
SVKVEF2015-22
SVKVEF2015-23
SVKVEF2015-24
SVKVEF2015-25
SVKVEF2015-26
SVKVEF2015-27
SVKVEF2015-28
SVKVEF2015-29
SVKVEF2015-30
SVKVEF2015-31
SVKVEF2015-32
SVKVEF2015-33
SVKVEF2015-34
SVKVEF2015-35
SVKVEF2015-36
SVKVEF2015-37
SVKVEF2015-38
SVKVEF2015-39
SVKVEF2015-40
SVKVEF2015-41
SVKVEF2015-42
SVKVEF2015-43
SVKVEF2015-44
SVKVEF2015-45
SVKVEF2015-46
SVKVEF2015-47
SVKVEF2015-48
SVKVEF2015-49
SVKVEF2015-50
SVKVEF2015-51
SVKVEF2015-52
SVKVEF2015-53
SVKVEF2015-54
SVKVEF2015-55
SVKVEF2015-56
SVKVEF2015-57
SVKVEF2015-58
SVKVEF2015-59
SVKVEF2015-60
SVKVEF2015-61
SVKVEF2015-62

Trifolium montanum
Salvia verticillata
Carum carvi

Carlina acaulis
Medicago falcata
Phleum pratense
Brachypodium pinnatum
Origanum vulgare
Salvia verticillata
Primula veris

Salvia pratensis
Alium oleraceum
Achillea millefolium agg.
Vicia sylvatica
Nardus stricta

Thymus pulegioides
Lotus corniculatus
Trifolium pratense
Vicia cracca

Anthyllis vulneraria
Vicia sepium

Briza media
Deschampsia cespitosa
Dactylis glomerata
Carum carvi

Thymus pulegioides
Achillea millefolium agg.
Astragalus cicer
Astragalus glycyphyllos
Medicago falcata
Coronilla varia
Trifolium montanum
Onobrychis viciifolia
Bromus erectus

Carum carvi

Betonica officinalis
Salvia pratensis
Salvia verticillata
Salvia glutinosa
Origanum vulgare
Achillea millefolium agg.
Armoracia rusticana
Hypericum hirsutum
Agrimonia eupatoria
Alium oleraceum
Plantago major

Daucus carota

SVKVEF2015-87

SVKVEF2015-88

SVKVEF2015-89

SVKVEF2015-90

SVKVEF2015-91

SVKVEF2015-92

SVKVEF2015-93

SVKVEF2015-94

SVKVEF2015-95

SVKVEF2015-96

SVKVEF2015-97

SVKVEF2015-98

SVKVEF2015-99

SVKVEF2015-100
SVKVEF2015-101
SVKVEF2015-102
SVKVEF2015-103
SVKVEF2015-104
SVKVEF2015-105
SVKVEF2015-106
SVKVEF2015-107
SVKVEF2015-108
SVKVEF2015-109
SVKVEF2015-110
SVKVEF2015-111
SVKVEF2015-112
SVKVEF2015-113
SVKVEF2015-114
SVKVEF2015-115
SVKVEF2015-116
SVKVEF2015-117
SVKVEF2015-118
SVKVEF2015-119
SVKVEF2015-120
SVKVEF2015-121
SVKVEF2015-122
SVKVEF2015-123
SVKVEF2015-124
SVKVEF2015-125
SVKVEF2015-126
SVKVEF2015-127
SVKVEF2015-128
SVKVEF2015-129
SVKVEF2015-130
SVKVEF2015-131
SVKVEF2015-132
SVKVEF2015-133
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Astragalus glycyphyllos
Medicago lupulina
Vicia sepium

Salvia verticillata
Verbascum nigrum
Digitalis grandiflora
Carum carvi

Telekia speciosa
Origanum vulgare
Achillea millefolium agg.
Plantago lanceolata
Trifolium pratense
Anthyllis vulneraria
Medicago lupulina
Vicia cracca

Lathyrus pratensis
Cyn oSurus cristatus
Dactylis glomerata
Mentha longifolia
Stachys alpina

Carum carvi

Alium oleraceum
Hypericum maculatum
Plantago major

Geum rivale
Medicago lupulina
Trifolium repens
Trifolium pratense
Lotus corniculatus
Deschampsia cespitosa
Festuca pratensis
Carum carvi

Thymus pulegioides
Achillea millefolium agg.
Armoracia rusticana
Medicago lupulina
Medicago falcata
Trifolium repens
Salvia verticillata
Verbascum nigrum
Ononis arvensis
Thymus pulegioides
Achillea millefolium agg.
Carum carvi

Daucus carota
Plantago major

Agrimonia eupatoria
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SVKVEF2015-63
SVKVEF2015-64
SVKVEF2015-65
SVKVEF2015-66
SVKVEF2015-67
SVKVEF2015-68
SVKVEF2015-69
SVKVEF2015-70
SVKVEF2015-71

Cichorium intybus
Coronilla varia

Trifolium ochroleucon
Trifolium montanum
Lathyrus pratensis
Astragalus glycyphyllos
Onobrychis viciifolia
Vicia cracca

Dactylis glomerata

Tito prdaca vznikla vdaka podpore v ramci Operac-
ného programu Vijskum a vyvoj pre projeks: Transfer,
vyuzitie a disemindcia vysledkov vyskumu genofon-
du rastlin pre vyZivu a polnobospoddrstvo (ITMS:

SVKVEF2015-134
SVKVEF2015-135
SVKVEF2015-136
SVKVEF2015-137
SVKVEF2015-138
SVKVEF2015-139
SVKVEF2015-140
SVKVEF2015-141
SVKVEF2015-142
SVKVEF2015-143

26220220194), spolufinancovany zo zdrojov Eu-
rdpskeho fondu regiondlneho rozvoja a na zdklade

Trifolium montanum
Trifolium repens

Lathyrus pratensis

Vicia cracca

Trifolium pratense

Vicia sepium

Dactylis glomerata
Brachypodium pinnatum
Carum carvi

Salvia glutinosa

zmluvy s Agentirou na podporu vyskumu a vyvoja c.
SK-HU-2013-0040.

ZBEROVA EXPEDICIA V CESKE] REPUBLIKE
COLLECTING EXPEDITION IN CZECH REPUBLIC
Norbert SNAJDAR, Iveta CICOVA NPPC - Vyskumny ustav rastlinnej vyroby Piestany; (e-mail:

snajdar@vurv.sk)

A subject of collecting expeditions is a conservation of home germplasm and his preservation in Gene bank of SR for
next generations. The Czech collecting expedition was organized in area of Litoveltské Pomorav. and Zdibrezskd
pahorkatina. We collected on 17 locations, which were diffrent charakter. We collected 71 samples genetic resources

forages crops, grasses and medicinal plant.

berovi expedicia, vykonand za ucelom ochra-

ny a zachovania domaceho genofondu prirod-
nych populdcii rastlin pre vyzivu a polnohospodar-
stvo bola organizovand Ing. Tomdsom Vymyslic-
kym, PhD., z Vyskumného tstavu picnindfskeho
spol. s. r. 0. Troubsko. Za oblast pre realizdciu zbe-
rov vybral CHKO Litovelské Pomoravi, ktoré sa
rozprestiera medzi mestami Olomouc a Mohelnice
a predmetom ochrany je prirodzene meandrujici
tok rieky Moravy a prislachajici komplex luznych
lesov. Druhou oblastou bola Zébfezska pahorkati-
na, nachddzajica sa na zdpadnej Morave a z ma-
lej casti aj vo vychodnych Cechich. V prevaznej
miere bol tim zberovej expedicie tvoreny kolega-
mi z Ceskej republiky. Okrem nds a organiztorov
z Troubska to boli kolegovia z Vyzkumného tstavu
rostlinné vyroby, v.v.i, Vlastivedného muzea Olo-
mouc, Vyskumnej stanice travnikdiskej Roznov —
Zubii a zo Zahradnickej fakulty Mendelovej uni-
verzity v Brne. Vykondvali sme zbery prirodnych
populdcii rastlin z Celade Fabaceae, trav a lieCivych
a aromatickych rastlin.
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Celkovo bolo navstivenych 17 lokalit s réznym
charakterom ako luzné lesy, mezofilné liky, xero-
termné a stepné travne spolocenstvd. Spolo¢ne sme
nazbierali 71 vzoriek genetickych zdrojov z da-
nych lokalit (Tab. 1). Z ¢elade Fabaceae sa podarilo
zozbierat 12 druhov, zo skupiny trév 15 druhov,
z vodnych a mociarnych rastlin 2 druhy a najviac
druhov az 26 mala skupina liecivych rastlin. Prie-
merny pocet sa pohyboval okolo 6 vzoriek genetic-
kych zdrojov rastlin na lokalitu.

Najvyssie polozend navstivend lokalita bola Pri-
rodna pamiatka Prachodnice, v katastri obce
Ludmirov, s nadmorskou vyskou 483 m n. m. Na
lokalite sa nachddzala priechodni jaskyna avsak
na druhovu diverzitu rastlin bola chudobnd. Ve-
getdcia bola stepného charakteru, zvicsa tvorend
travami, bez kosby ¢i pasenia, a tak celej lokalite
dominovali vysokosteblové trdvy. Nasli a zozbiera-
li sme tam mrvicu perista (Brachypodium pinna-
tum (L.) P. Beauv.), stoklas Benekenov (Bromus
benekenii (Lange) Trimen), pamajordn obycajny
(Origanum wulgare L.), dusku vajcovita (7hymus
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pulegioides L.) a cesnak plany (Allium oleraceum
L.). Najnizsia navstivend lokalita bola Narodnd
prirodnd pamiatka Hrdibofické rybniky, v katastri
obce Hrdibofice s nadmorskou vyskou 205 m n. m.
Bola to vlhka kosen4 luka. Tu sme zozbierali lade-
nec barinny (Lo#us uliginosus Schkuhr.), ktory je na
Slovensku zdkonom chrineny a vedeny ako ohro-
zeny druh. Dalej stoklas bezostovy (Bromus iner-
mis Leyss.), metlicu trsnata (Deschmpsia cespitosa
(L.) P. Beauv.), jezohlav vzpriameny (Sparganium
erectum L.), mitu dlholista (Mentha longifolia (L.)
L.) a $adinu Sirokoplodu (Bolboschoenus laticarpus
Marhold, Hroudovd, Duchacek et Zakr.), ktory
je v Ceskej republike zaradeny do kategérie C4 -
vzéacnejsi druh vyzadujuci si pozornost.

Z hladiska ochrany su este zaujimavymi druhy
daska vcasnd (Thymus praecox) zaradeni do

Tabulka 1: Zoznam zozbieranych druhov rastlin

kategérie ochrany C4, vachta trojlistd (Menyanthes
trifoliata L..) zaradena do katagérie C3 (ohrozeny
druh), (Reseda  Iluteola 1.)

zaradend do kategérie C3, stoklas japonsky

rezeda farbiarska

(Bromus japonicus Thunb.) zaradeny do kategérie
C4, divozel tmavocerveny (Verbascum phoenicum
L.) zaradeny do kategérie C3, kosienka farbiarska
(Serratula tinctoria 1..) zaradend do kategorie
C4 a jagavka kondristd (Anthericum ramosum L.)
zaradend do kategérie C4.

Prineseny biologicky materidl zozbierany v ,in
situ“ bude zaradeny do kolekeii ,ex sizu .

Tento prispevok wvznikol v rdmci plnenia iilohy
odbornej pomoci MP SR ,Previdzka Genovej banky
SR

1 Dactylis polygama 19 Trifolium campestre 37 Origanum vulgare

2 Lolium perenne 20 Securigera varia 38 Allium oleraceum

3 Mentha longifolia 21 Astragalus glycyphyllos 39 Lathyrus sylvestris

4 Trifolium hybridum 22 Brachypodium pinnatum 40 Bromus inermis

5 Securigera varia 23 Primula veris 41 Dactylis glomerata

6 Lathyrus tuberosus 24 Inula salicina 42 Saponaria officinalis

7 Thymus praecox 25 Lotus uliginosus 43 Valeriana officinalis

8 Thymus pulegioides 26 Bromus inermis 44 Lathyrus pratensis

9 Achillea millefolium agg. 27 Deschampsia cespitosa 45 Astragalus glycyphyllos
10 Typha angustifolia 28 Sparganium erectus 46 Brachypodium sylvaticum
11 Menyantbhes trifoliata 29 Bolboschoenus laticarpus 47 Stachys sylvatica

12 Reseda luteola 30 Betonica officinalis 48 Trifolium repens

13 Trifolium alpestre 31 Serratula tinctoria 49 Lathyrus pratensis

14 Bromus erectus 32 Mentha arvensis 50 Alopecurus pratensis
15 Bromus japonicus 33 Armoracia rusticana 51 Linaria vulgaris

16  Briza media 34 Hypericum hirsutum 52 Anthericum ramosum
17 Verbascum phoeniceum 35 Hypericum perforatum

18  Agrimonia eupatoria 36 Bromus benekenii
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INOVACIA OCHRANY GENETICKYCH ZDROJOV RASTLIN
V KARPATSKEJ A PANONSKE] OBLASTI

INNOVATION PROTECTION OF GENETIC RESOURCES IN
THE CARPATHIAN AND PANNONIA AREA

Miroslava MAJESKA, Norbert SNAJDAR, Iveta CICOVA, Nirodné polnohospodirske a

potravindrske centrum - Vyskumny tustav rastlinnej vyroby (e-mail: majeska@vurv.sk)

In 21.-25.9. 2015 were genetic resources of medical and forage plants collecting in area of Baranya County in
Hungary. Expedition was organized as part of international scientific-technical project “Innovation protection of
genetic resources in the Carpathian and Pannonia area’. Within the frame of this expedition were 51 samples of

genetic resources collected.

v .
tvrty septembrovy tyzden sa Ing. Iveta Cicovd,

PhD., Ing. Norbert Snajdar a RNDr. Mirosla-
va Majeskd, PhD. zacastnili zberovej expedicie v
Madarsku. Expedicia bola zorganizovand v rdm-
ci medzindrodného vedecko-technického projek-
tu ,Inovicia ochrany genetickych zdrojov rastlin
v karpatskej a pandnskej oblasti,. Projekt riesi
prieskum, zhromazdovanie a ochranu lie¢ivych
rastlin, bylin a krmovin za dcelom ich regeneri-
cie a dal$ieho vyuzitia vo vyskume. Na projekte
spolupracuji pracoviskd NPPC VURV Piestany
a Central Agriculture Office, Research Centre
for Agrobotany (Novényi Diverzitis Kozpont)
Tapiészele. Kedze ide o bilaterdlnu spolupricu,
zberové expedicie sa uskutocnili ako na sloven-
skej tak aj na madarskej strane. Dvojro¢ny projekt
bol odstartovany zberovou expediciou na prelo-
me augusta a septembra vo Velkej Fatre v oblasti
Ruzomberka, ktorej sa zucastnil aj riesitelsky ko-
lektivu z Tépidszele, v zostave Gabor Oldh, Attila
Kristé a Endre Dikasz. Na zberova expediciu do
Madarska vycestoval slovensky kolektiv riesitelov
21. septembra. Oblast tohtoro¢ného zberu na ma-
darskej strane bola v juhozdpadnej Casti Baranskej
zupy. Népliiou medzindrodného ve-
decko-technického projektu st zbe-
ry genofondu divo rasticich rastlin,
so zameranim na lieCivé rastliny
a krmoviny. Charakter Baranske;
zupy bol prevazne nizinaty. V rdmci
zberov bolo zmapovanych 11 lokalit
v oblastiach Kisszentmirton, Csa-
nyoszré, Gytrifd, Sellye a Cserkat.
Lokality mali zvic¢sa charakter xero-
termnych a ruderalnych luk, zberalo
sa vSak aj na nekosenych lukach, ¢i
okrajoch ciest a potokov. Zozbiera-
nych bolo celkovo 51 genetickych
zdrojov (Tab. 1), z toho 37 druhov
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lie¢ivych rastlin a 7 druhov krmovin. Do kolek-
cie genetickych zdrojov lie¢ivych rastlin v Géno-
vej banke SR v Piestanoch pribudli druhy: Cicho-
rium intybus, Verbena officinalis, Agrimonia procera,
Plantago lanceolata, Tragopogon orientalis, Malva
alcea, Saponaria officinalis, Mentha pulegium, Thy-
mus sp., Potentila argentea, Oenothera biennis, Beto-
nica officinalis, Mentha longifolia, Inula helenium,
Lycopus europaeus, Mentha aquatica, Epilobium
parviflorum, Verbascum phlomoides, Hypericum per-
Sforatum, Origanum <vulgare, Achillea millefolium,
Calendula officinalis. Kolekcia krmovin bola dopl-
nend drubmi: Trifolium repens, Trifolium arvense,
Medicago sativa, Melilotus albus, Amorfa fruticosa.
Ziskané vzorky budd rozmnozené, hodnotené, po-
pisané podla medzindrodne platnych deskriptorov
a ulozené do Génovej banky SR.

Podakovanie: 1iito prica bola podporovand financny-
mi prostriedkami projektu Agentiry na podporu vy-
skumu a vyvoja ¢. SK-HU-2013-0040.
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Tabulka 1: Zoznam zozbieranych vzoriek pocas zberovej expedicie v Madarsku

Akronym vzorky
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015
HUNBAR 2015

Botanicky ndzov
Trifolium repens
Lotus corniculatus
Ononis spinosa
Echinochloa crus-galli
Verbena officinalis
Cichorium intybus
Agrimonia procera
Agrimonia eupatoria
Plantago major
Solanum nigrum
Datura stramonium
Tordylium maximum
Mentha longifolia
Plantago lanceolata
Tanacetum vulgare
Daucus carota subsp. carota
Inula helenium
Betonica officinalis
Gentiana crutiaca
Lycopus euroaeus
Mentha aguatica
Epilobium parviflorum
Eupatorium cannabinum
Solanum dulcamara
Setaria pumila
Verbascum phlomoides
Calendula officinalis
Achillea millefolium
Humulus lupulus
Hypericum perforatum
Trifolium arvense
Antoxantum odoratum
Thymus sp.

Salvia nemorosa
Origanum vulgare
Verbascum sp.

Rumex acetosella
Medicago sativa
Melilotus albus
Tragopogon orientalis
Malva alcea
Saponaria officinalis
Sanguisorba officinalis
Verbascum nigrum
Solidago gigantea
Amorfa fruticosa

Mentha pulegium

Lokalita zberu
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Kisszentmarton
Gytrifi
Gytrdifa
Gytrifd
Gytirifd
Gytrifi
Gytrifi
Gytirtfi
Gytrdfi
Gytrdfi
Gytrdfi
Gytrdfi
Gytritd
Gytirtifi
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Cserkut
Csényoszré
Csdnyoszré
Csdnyoszré
Csdnyoszré
Csényoszré
Csényoszré
Csényoszré
Csényoszré
Csanyoszré

Csanyoszré
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Popis lokality
ruderédlna luka
ruderélna laka
ruderélna luka
ruderdlna luka
ruderalna luka
ruderalna luka
ruderdlna lika
ruderdlna lika
ruderilna lika
ruderdlna lika
ruderélna lika
ruderélna lika
nekosend luka
nekosend luka
nekosena luka
nekosend luka
okraj cesty
okraj cesty
okraj cesty
okraj potoka
okraj potoka
okraj potoka
okraj potoka
okraj potoka
okraj potoka
zéhrada
zéhrada
zéhrada

zdhrada

xerotermn4 lika

xerotermnd lika

xerotermnd lika

xerotermnd lika

xerotermnd lika

kosena luka
kosen luka
kosena luka
ruderdlna lika
ruderilna lika
ruderilna luka
ruderélna lika
ruderdlna lika
ruderalna lika
ruderalna luka
ruderélna luka
kosen4 lika

kosen4 lika
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HUNBAR 2015 Potentila argentea
HUNBAR 2015 Oenothera bienis
HUNBAR 2015 Bidens tripartita
HUNBAR 2015 Dactylis glomerata

DEN FASCINACIE RASTLINAMI 2015

FASCINATION OF PLANTS DAY 2015

Csényoszré kosend lika
Csényoszré kosend lika
Csédnyoszré kosena luka
Sellye vlhk4 lika

Katarina BOJNANSKA, Nirodné polnohospodirske a potravindrske centrum — Vyskumny Gstav

rastlinnej vyroby; (e-mail: bojnanska@vurv.sk)

The third international “Fascination of Plants Day” has been launched under the umbrella of the European Plant
Science Organisation (EPSO). The goal of this activity is to get as many people as possible around the world fascinated
by plants and enthused about the importance of plant science for agriculture, in sustainably producing food, as well as
Sfor horticulture, forestry, and all of the non-food products such as paper, timber, chemicals, energy, and pharmaceuticals.
The role of plants in environmental conservation will also be a key message. More than 930 shares were arranged for
the public as a part of this event in 55 countries. Ten organizations were participated from Slovakia and 12 managed
events were attended by many people of all ages. Individual events were supported by local and national media.

Ui po tretikrit sa pod zdstitou EPSO ko-
nal medzindrodny Den fascindcie rastlinami.
Zimerom tejto aktivity bolo zaujat tak vela ludi,
ako je len na svete mozné a uchvitit ich rastli-
nami, nadchnit ich pre vyskum rastlin pre polno-
hospodérstvo a udrzatelni produkciu potravin,
tak aj pre zahradnictvo, lesnictvo a pre vietky pro-
dukty z rastlin, ktoré nie st vyuzivané pre vyrobu
potravin, ale tieto rastliny si surovinou v inych
oblastiach priemyslu: vyroba papiera, stavebnict-
vo, chemikilie, energia a farmaceutika. Taktiez
tloha rastlin pre uchovéivanie Zivotného prostre-
dia ma tiez klucovy vyznam. V rdmci tejto ak-
tivity bolo v 55 krajinich sveta usporiadanych
pre verejnost viac ako 930 akcii. Zo Slovenska sa
zi¢astnilo 10 organizicii a pripravili 12 podujati,
na ktorych sa zucastnilo mnoho Iudi vsetkych ve-
kovych kategérii. Jednotlivé akcie boli podporené
miestnymi a celostditnymi médiami. Dna 20. 5.
2015 NPPC - Vyskumny ustav rastlinne;
vyroby spristupnil svoje priestory §irokej
verejnosti podujatim ,Den fascindcie rast-
linami®, ktorta ako narodny koordindtor koor-
dinuje v rdmci celej Slovenskej republiky. Pri
sldvnostnom zahdjeni za ucasti predstavitelov
MPRV SR, MsU Piestany a vedenia NPPC
bol vysadeny ovocny stromcek mispule
obycajnej (Mespilus germanica L.). Ten-
to druh patri medzi rastliny z pomysleného
,narodného pokladu ovocnych druhov®, ktoré
sa v minulosti tradi¢ne pestovali a bezne
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vyuzivali v slovenskych domdcnostiach. V pries-
toroch Vyskumného ustavu rastlinnej vyroby boli
pripravené rozne formy ukdzok tradi¢nych aj ne-
tradi¢nych polnohospodarskych rastlin. Navstev-
nici si prezreli vysledky zlozitych pokusov, ako
si napriklad analyzy DNA rastlin. Zaroven si
sami mohli vyskusat niektoré jednoduché poku-
sy s roznymi extraktmi z rastlin. Cast expozicie
bola venovand chorobdm na rastlinich. Spolu s
ukdzkami chorych rastlin boli pripravené aj vzorky
povodcov tychto chordb, ktoré bolo mozné pozo-
rovat pod mikroskopom. Pri prehliadke Génovej
banky Slovenskej republiky bola vystavend roz-
siahla kolekcia vzoriek semien rastlin a sicasne
bol premietany film o genetickych zdrojoch rast-
lin. Sucastou stanovista bola aj prezentdcia kolek-
cie lie¢ivych rastlin, prevazne slovenskych dru-
hov. Niektorym vyznamnym polnohospodarskym

plodindm ako st mak, psenica $paldovi a konopa
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siata, boli venované samostatné stanovistia. Bol
prezentovany vyznam pouzivania tychto plodin
najmi z hladiska zdraviu prospesnym litok a boli
pripravené rézne ochutnavky. Nakolko organizi-
cia OSN vyhlisila rok 2015 za Medzinarodny rok
pod (International Year of Soils), nemala ¢ast bola
venovand tejto oblasti. Ako vyzera poda v hibke
viac ako 1 meter si ndvs§tevnici mohli pozriet vo
vykopanej podnej sonde. Obozndmili sa s rézny-
mi vlastnostami pody, ako mozno vyuzit lyzime-
ter — $pecidlne vedecké zariadenie na meranie
a sledovanie vlastnosti pody. Akym sposobom
mozno ochrafiovat pddu, v ktorej pestujeme
plodiny, sa nédvstevnici dozvedeli pri vzhliadnuti
demonstraénych parcelick s poédoochrannymi
opatreniami a so zelenym hnojenim. Zaujimavé
a uzito¢né informicie o burinich, ktoré nemusia
byt burinami sa navstevnici dozvedeli pri poznéva-

cej vystavke roznych burin. K zhliadnutiu boli aj
policka s energetickymi rastlinami, ako s sida
obojpohlavnd, ozdobnica ¢inska a iné druhy a tiez
demonstracné parcelky roéznych polnych plodin.
Velkym spestrenim boli ochutnavky netradi¢nych
pagicikov a tiez rdéznych jednoduchych jedil
pripravenych z prezentovanych rastlin a ¢ajov z
lie¢ivych rastlin.

Tidto prdca bola podporovand Utelovou finaninou
dotdciou z financnych zdrojov PO a FOP — oblast
rozvoj Skolstva a vzdeldvania ¢ 1461512, ktori
poskytol MsU Piestany a financnymi prostriedkami
z Initituciondlnebo financovania na plnenie vys-
kumného zdmeru NPPC vyclenenymi na propagacné

dcely.

POLYMORFIZMUS ENZYMOV RASTLIN V BIOLOGII A V BIOTECHNO-
LOGII - IZOZYMOGRAMY, ICH GENETICKA INTERPRETACIA A ROZ-
SAH DIVERZITY POLYMORFIZMU ENZYMOV

ENZYMEPOLYMORPHISM OFPLANTSINBIOLOGYANDBIOTECHNOLOGY
- 1Z0ZYMOGRAMS, THEIR GENETIC INTERPRETATION AND DIVERSITY
EXTEND OF ENZYME POLYMORPHISM

Pavol MUDRY, Trnavsk4 univerzita, Pedagogicka fakulta, Katedra biol6gie, 918 43 Trnava,
(e-mail:pmudry@truni.sk)

In the year 2015 the new text book for university students and those who are interesz‘ea" in life sciences and agricultural
practice was published. Name of the author and the title of this text book are: MUDRY, P. 2015. Polymorfizmus
enzymov rastlin v bioldgii a v biotechnoldgii. 3. cast. Izozymogramy, ich genetickd interpretdcia a rozsah diversity
polymorfizmu enzymov. (Enzyme polymorphism of plants in biology and biotechnology. 3-rd part. Izozymograms,
their genetic interpretation and diversity extend of enzyme po/ymorpbism). Trnava University, Faculty of Education,

[text book], 2015, 73 p. ISBN 978-80-8082-871-4.

N a zdklade dlhoro¢ného s$tidia a vyskumu
v roku 2015 boli napisané ucebné texty, kto-
ré riesia geneticku interpretdciu a rozsah diverzity
polymorfizmu enzymov rastlin, ¢o je posledny krok
nevyhnutny pre Gspesné zmapovanie a vyuzivanie
genofondov v biologickom, biochemickom a v bio-
technologickom vyskume. K napisaniu ucebnych
textov ma viedla skuto¢nost, Ze vyskumu polymor-
fizmu enzymov sa 18 rokov venuja $tudenti baka-
lirskeho, magisterského i doktorandského stadia
a v slovenskom jazyku nie je adekvatna literatdra.
Cielom skript je naucit studentov rozumiet izozy-

mogramom, hodnotit ich kompletnost a geneticky
interpretovat. Text ucebnych textov je ndrocny
a jeho chédpanie vyzaduje poznatky hlavne z gene-
tiky, biochémie a molekulovej biolégie. Porozumiet
textu ma prispiet rozsiahla obrdzkovd dokumentd-
cia konkrétnych typov izozymogramov, resp. ich
diagramov. Nie je urc¢end iba $tudentom, ale aj tym,
ktori sa zaujimaju o tuto problematiku v réznych
aplika¢nych rovindch. V savislosti s polnohospo-
darskymi plodinami ide hlavne o genetiku, $lach-
tenie, semendrstvo a rastlinnd produkciu vieobec-
ne. Ucebné texty obsahuji nasledovné kapitoly:
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1 Uvod, 2 Vseobecné zisady genetickej interpre-
ticie polymorfizmu enzymov rastlin, 3 Genetickd
interpreticia polymorfizmu enzymov modelového
druhu — kukurica siata (Zea mays L.), 4 Pouzi-
tie kontrolnych biologickych vzoriek (markerov)
pri identifikdcii konkrétnych lokusov, alel a nimi
kédovanych izoenzymov, 5 Stav rieSenia polymor-
fizmu enzymov genetickych zdrojov kukurice na
Slovensku a diagramy ich fingerprintov a 6 Zo-
znam pouzitej literatiry. V texte je uvedené mnoz-
stvo citdcii hlavne pric zahrani¢nych autorov a na-
§ich préc puplikovanych za posledné dve desatrocia.
Ucebné texty st zamerand na rieSenie a genetickd
interpreticiu polymorfizmu tych enzymov, ktorych
diverzita nasla uplatnenie v biologickom vyskume
a v rastlinnej vyrobe, a to su: kysla fosfatiza (ACP,
E.C. 3.1.3.2), alkoholdehydrogendza (ADH, E.C.
1.1.1.1), katalaza (CAT, E.C. 1.11.1.6), diafora-
za (DIA, E.C. 1.6.99.2), f-glukozidiza (GLU,
E.C. 3.2.1.21), glutamit-oxaloacetittransami-
niza (GOT, E.C. 2.6.1.1), izocitritdehydroge-
niza (IDH, E.C. 1.1.1.42), malitdehydrogendza
(MDH, E.C. 1.1.1.37), 6-fosfoglukonitdehydro-
gendza (PGD, E.C. 1.1.1.44), fosfoglukoizomeri-
za (PGI, E.C. 5.3.1.9) a fosfoglukomutiza (PGM,
E.C. 2.7.5.1) a nadvizuje na predoslé dva ucebné
texty (Mudry, 2011 a 2012), ktoré su spristupnené
v elektronickej podobe na strinkach Pedagogickej
fakulty- On-line kurzy.

Presna citicia u¢ebnych textov je:
MUDRY, P. 2015. Polymorfizmus enzymov rastlin

v biolégii a v biotechnolégii. 3. ¢ast. Izozymogra-
my, ich genetickd interpretdcia a rozsah diverzity
polymorfizmu enzymov. Pedagogickd fakulta Tr-
navskej univerzity, Trnava, [ucebné texty], 2015,

73 5. ISBN 978-80-8082-871-4.
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Text ucebnych textov je v elektronickej podobe na
strankach Pedagogickej fakulty — On-line kurzy.
Ucebné texty boli napisané vdaka rieSeniu na-
sledovnych projektov a za podpory uvedenych
agentir a MP SR.

GALOVA, Z. — KOL. 2013-2015. Detekcia genetickej
variability obilnin molekuldrnymi markérmi. Projekt
Grantovej agentiiry VEGA, projekt ¢. 1/0513/13

HRICOVA, A. - KOL. 2013-2015. Vyuzitie moder-
nych biotechnologii v slachtitelskom programe ldskav-
ca. Grant VEGA ¢ 2/0066/13. Ustav genetiky a bio-
technoldgit rastlin SAV, Nitra.

MUDRY, P 1995-1998. Biochemickd identifikicia,
klasifikdcia a katalogizdcia genotypov sinecnice, sdje
a hrachu na baze elektroforetickej separdcie izoenzy-
mov. MP SR.

MUDRY, P 1999-2002. Uloka RVT 27-11 ochra-
na genofondu kultirnych rastlin slovenska a jeho
CU 05

Rozsirenie charakterizdcie a vyuZivanie genetickych

zlepsovanie  progresivmymi  metddami,
zdrojov rastlin, VE 02 Analyza genetickej diverzity
kukurice.

MUDRY, P 2003-2005. Genomickd klasifikdcia
kukurice izoenzymovymi markermi. SPVT/,' Projekt
¢. 2003 SP27/0280D01/0280D01 a APV, projekt
¢ 20-017002.MUDRY, P - JURACEK, L. 1990-
1994. Biochemickd identifikdcia genotypov kukurice.
N 05-529-913-01-03, MP SR.



ZDRAVE PLODINY PRE ZIAKOV SPOJENE]J SKOLY V PIESTANOCH
HEALTHY BENEFICIAL CROPS FOR PUPILS OF THE ASSOCIATED

SCHOOL IN PIESTANY

Michaela HAVRLENTOVA, Alzbeta ZOFAJOVA, Iveta CICOVA, Katarina BOJNANSKA,

Nirodné polnohospodirske a potravinirske centrum — Vyskumny tdstav rastlinnej vyroby Piestany,

(e-mail: havrlentova@ vurv.sk)

To prepare an e-cook book is an aim of the project of cooperation between the Associated school Piestany and the
National Agricultural and Food Centre - Research Institute of Plant Production Pieitany. The project is financially
supported by the Volkswagen Foundation. Health of the pupils is very often endangered by different forms of food
allergy, so the use of selected healthy crops is really welcomed. Modern IT technologies (tablets) will be used to make
photo-documentation of plats growth and foods preparation as well as for cook recipes searching.

pojent $kolu v Piestanoch navstevuju ziaci

s roznou formou fyzického a mentdlneho
postihu, mnohi s pridruzenim Specidlnej diéty v
dosledku celiakie, cukrovky, réznych alergii, pri-
padne intolerancie na vybrané potraviny. Pracov-
nici v Ndrodnom polnohospodirskom a potravi-
nirskom centre (NPPC) — Vyskumnom ustave
rastlinnej vyroby (VURV) v Piestanoch chct preto
v rdmci projektu Zdravé plodiny — elektronicka
kucharska kniha ziakov $koly, ich rodicov a peda-
g6gov obozndmit s vybranymi tradi¢nymi sloven-
skymi plodinami vhodnymi pre ich konzumaiciu
a podporu zdravia. Projekt, ktorého je VURV od-
bornym garantom, je spolufinancovany zo zdrojov
Nadicie Volkswagen. Cielom projektu je vytvo-
rit elektronickd kuchdrsku knihu jednoduchych
zdravych receptov doplnend o odborné informacie
o vybranych plodinich a mnozstvo fotografii plo-
din a receptov, ktoré vytvoria Ziaci §koly.

V projekte bude pocas skolského roku 2015-2016
venovand pozornost pohdnke, ovsu a ciceru. Pohdn-
ka je zaradovand medzi najzdravsie potraviny na
svete. U nds je znovuobjavenou plodinou, ktora je
cenend najmi pre obsah vitaminu P (rutin). Vdaka
bezlepkovému zlozeniu semien je vhodna pre ce-
liatikov a tiez zlepSuje imunitu a ¢innost cievneho
systému. Ovos md velkd energetickd a nutric-
nd hodnotu a je lahko stravitelny. Je vhodny pri
roznych diétach, obsahuje mnozZstvo $pecifickych
litok, ktoré podporuju a upeviuju zdravie (lecitin
a vysoky obsah vitaminov skupiny B, minerdlne
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prvky, zlozité cukry a podobne). Semend cicera
maju pre ludsky organizmus priaznivé zastipenie
vitaminov, mineralnych ldtok, dobre stravitelnych
bielkovin, sacharidov a obzvlast vlakniny.

Ziaci budu pocas vegeticie pozorovat rast a vyvoj
rastlin a zabezpelovat fotodokumenticiu najmi
tych Casti, ktoré si predmetom konzumdcie (napr.
pri pohdnke — listy, celd rastlina, nazky/semeno).
V cvicebnej kuchyni, ktord je chrinenym praco-
viskom, kde sa zacvicuja ziaci v odbore pomocné
prace v kuchyni, budt Ziaci pripravovat jednodu-
ché jedla. K tvorbe kucharskej knihy budi prizvani
aj rodi¢ia, aby svojimi skdsenostami obohatili ku-
chédrsku knihu, pripadne naucili sa aj doma vyuzi-
vat zdravé plodiny.

Pricou so Specidlnymi tabletmi, ktoré si s$kola
zakipi v rimci projektu, buda deti rozvijat svoju
logiku, jemntd motoriku, zmysel pre detail, pred-
stavivost a podobne. Projekt nadvizuje na projekt
zamerany na tvorbu elektronického herbira, ktory
ziaci Spojenej skoly v Piestanoch realizovali v spo-
lupraci s VURV Piestany a Nadaciou Volkswagen
v $kolskom roku 2014-2015.

Projekt je podporeny z finaninych prostriedkov na-
ddcie Volkswagen a APVV (projekt APVV-0758-11).
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VYSKYT JAVU BRULE V EXPERIMENTALNE]J VYSADBE HELUZOVKY

LETNE] (TUBER AESTIVUM VITTAD.)

THE OCCURRENCE OF THE PHENOMENON BRULE IN
THE EXPERIMENTAL PLANTATION OF SUMMER TRUFFLE (TUBER

AESTIVUM VITTAD.)

Jan GAZO,Marian MIKO, Katarina RAZNA, Lucia HLAVACKOVA, Slovensk4 polnohospodarska

univerzita v Nitre, (e-mail: jan.gazo@uniag.sk)

Truffles are the hypogeous ascomycete’s fungi that live in symbiosis with various species of host trees and create with
them a variety alelopatic relations. The feature of the truffles is that in the vicinity of host plants create brulé - the
ground with inhibited growth of green vegetation cover. The phenomenon brulé was the first time observed in truffle
experimental plantation in Slovak Republic. Molecular analysis of soil samples taken from brulé patches confirmed in

all cases presence of Tuber aestivum DINA.

roku 2015 pokracoval vyskum mycelidlnej
kolonizdcie pédy v experimentdlnej vysadbe
genofondu hluzovky letnej. Na jar v roku 2015
boli po prvy krit pozorované v okoli §tvorroénych
hostitelskych drevin buka lesného a duba letného
typické kruhy s redukovanou vegeticiou (obrazok
1). Hluzovky st podzemné huby rastice v symbié-
ze s korenimi vyssich rastlin. V' okoli vyvijajiceho
sa mycélia a plodnic vznikaji vzijomné alelopatic-
ké vztahy s pritomnymi rastlinami, casto viditel-
né na povrchu poédy. V literatdre si popisané ako
brulé. Brulé s kruhové zény so znacne potlacenou
vegetidciou nachddzajice sa okolo hostitelskych
rastlin s aktivnou mykorizou. Pravdepodobne je
tento jav zaloZeny na fytotoxickych acinkoch me-
tabolitov, ktoré si vylucované mycéliom niekto-
rych druhov hluzoviek (Tuber melanosporum, Tu-
ber aestivum, Tuber indicum). Tie maju negativny
vplyv na rastlinny kryt v okoli hostitelskych drevin.
Na druhej strane vsak existuju aj rastliny, ktoré s
schopné ridst v zéne brulé (rozchodnik, kostrava,
jastrabnik). Hoci je vzhlad brulé znimkou toho, ze
mycélium hluzoviek je v pdde aktivne, nezarucuje
to Zze v pdde narastd aj plodnice. Zdkladom bru-
1é nie je plodnica, ale mykoriza nachddzajica sa v
pode. Predpoklada sa, Ze hostitelska rastlina za¢ne
kazda vegetaéni sezénu predlzovanim korefiov
spolu s ektomykorizou a uzatvira ju dormanciou
a ukoncenim rastu mykorizy. V désledku toho sa
brulé kazdy rok zvicsuje. Prvé vyznamné brulé sa
moze objavit v okoli hostitelskych drevin o niekol-
ko rokov po vysadbe a moze sa postupne zvicsovat
na kruh okolo hostitelskej rastliny $iroky az 10 m v
priemere. V nagej vysadbe sa brulé réznej intenzity

objavili 4 roky po vysadbe.

Predpoklada sa, Ze brulé je sposobené prchavymi
metabolitmi emitovanymi v priebehu Zivotného
cyklu hluzoviek. Tieto metabolity si povazova-
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né za fytotoxické. Hluzovky obsahuji mnozstvo
prchavych organickych litok (tzv. ,Volatile Orga-
nic Compounds — VOC*), ktoré su pre kazdy druh
charakteristické a ktoré ovplyviuju rast ostatnych
rastlin nachddzajucich sa vo volnej prirode. Patria
sem jednoduché uhlovodiky s funkénymi skupina-
mi, ako st alkoholy, aldehydy, aromatické zlace-
niny, estery, furdny, uhlovodiky, ketény, dusik, sira
a iné zluceniny. Niektoré z nich st spolo¢né pre
vSetky druhy hluzoviek, iné st pre kazdy druh $pe-
cifické. Tieto VOC st uvolnované v priebehu ce-
lého zivotného cyklu hluzoviek, no v zavislosti od
rastovej fdzy je intenzita ich aromatického spektra
znaéne rozdielna.

VOC emitované z hluzoviek patria veobecne k
sekunddrnym metabolitom, ktoré nie si primdr-
ne nevyhnutné pre ich rast, vyvoj ¢i reprodukeiu.
Tieto VOC plnia skor ochranné funkcie, ako na-
priklad ochrana pred rastlinami, ktoré konkuruju
hostitelskej rastline zijicej v symbiéze s hluzov-
kou. V désledku toho, mézeme brulé povazovat za
vizudlne ndpadny prejav alelopatickych vztahov v
prirode. Na Katedre genetiky a §lachtenia rastlin
boli analyzované odobrané vzorky pédy z okolia
stromov s prejavmi brulé. Vzorky boli odoberané
z vnutra brulé (K) a okraja brulé (B). Vo vietkych
sledovanych vzorkich bola potvrdend pritomnost
DNA hluzovky letnej (obrazok 2). Z tychto vys-
ledkov moézeme usudzovat, Ze brulé predstavuje
vizudlny indikdtor mycelidlnej kolonizicie pody
v okoli hostitelskej dreviny. Pochopenie toho, ako
hluzovky v ekosystéme ovplyviiuja svoje okolie je
zdkladom pre dalsie experimenty s ich pestovanim.
Ziskané vysledky pocas vyskumu budd publikova-
né vo vedeckych publikdcidch.

Prica  bola  financne  podporovand aj  projektom
»Wybudovanie wvyskumného centra AgroBioTech® I'TMS
kéd: 26220220180.



Obrizok 1: Brulé v okoli mykorizovanej rastliny buka
lesného na vysadbe

K B K B K B K B K B TNK

(o) (s ) (auka)

Obrizok 2: Elektroforeogram analyzovanych vzoriek pody na pritomnost DNA 7 aestivum Vittad. v okoli
hostitelskych drevin, K — vnutro brulé, B — okraj brulé
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INFORMACIA O VYSLEDKOCH VYSKUMU GENOFONDU MISPULE
OBYCAJNE] (MESPILUS GERMANICA L.)

INFORMATION ABOUT ONGOING RESEARCH ON THE GENE POOL

OF MEDLAR (MESPILUS GERMANICA L.)

Marian MIKO,Jén GAZO, Katarina RAZNA, Lucia HLAVACKOVA, Slovenska polnohospodarska

univerzita v Nitre; (e-mail: Marian.Miko@uniag.sk)

In 2015 was studied experimental material (fruits) of the four reference varieties for the subsequent evaluation of
seed progenies derived from open-pollinated genotypes of medlar genetic resources originated from Slovak Republic. To
confirm polymorphism of varieties were tested microRNAs primers. Satisfactory results of samples differentiation of
analyzed varieties and genetic resources were obtained using a pair of primers.

V roku 2015 boli hodnotené vybrané hospodar-
ske znaky a vlastnosti rozsireného sortimentu
kontrolnych odréd mispule obycajnej ziskanych
zo zahrani¢nych renomovanych ovocnych $kolok,
s garanciou odrodovej pravosti. Vecet (1908) uvi-
dza ndzvy odréd mispil'ako De Holande, Germani-
ca, Nottinghamskd, Royal, San Pepin pestovanych
na zaciatku 20. storo&ia na izemi Ceskoslovenska.
Sortiment odréd mispule oby¢ajnej rozmnozovany
na Slovensku od roku 1933 (odrody: Holandska
velkoplodd, Royal a Oby¢ajnd) do roku 1954 klesol
z poévodnych troch iba na jednu odrodu (Kamenic-

ky, 1933). Od druhej polovice minulého storocia

Projekee proménnych do faktorové roviny (1x 3)

dizka d0p
a0

sa oficidlne mnozila a uvddzala na trh uz iba od-
roda Holandska velkoplodd. V hodnotenom roku
boli na Katedre genetiky a slachtenia rastlin rea-
lizované hodnotenia genofondu mispule obycajnej
na hospodirsky vyznamné znaky. Prostrednictvom
grafickych vystupov S$tatistickych analyz doku-
mentujeme rozdiely medzi referenénymi odrodami
a vybranymi vzorkami genofondu na drovni vybra-
nych hospodarskych znakov. Obrizok 1 vyjadruje
vztah medzi kvantitativnymi znakmi analyzova-
nymi faktorovou analyzou. Obrizok 2 zndzoriu-
je Statistické rozdiely medzi hmotnostami plodov
referenénych odrod a genetickymi zdrojmi.

Genotyp; Priméry MHE
Souéasny efekt: F(B, 168)=172 27, p=0,0000
Dekompozice efektivni hypotézy
Werikalni doupece oznaduji 0,95 intervaly spolehlivosgi
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Obrizok 1: Zndzornenie vzdjomnej zdvislosti

faktorov (vybranych znakov plodu)

V hodnotenom obdobi boli realizované overovania
dvojic markérov na baze molekdl mikroRNA mi-
R156b-F a miR171a-F a miR399-F a miR167h-F
na odlienie genotypov s vyuzitim polymorfizmu
mikroRNA. Molekulirne metédy pri tomto dru-
hu doposial boli zamerané najmi na fylogeneticku
analyzu v rimci ¢elade Maloideae. Price zamerané
na praktické otdzky identifikicie odrod druhu Me-
spilus germanica zatial absentuju. Ziskané vysledky

z hodnotenia polymorfizmu poskytli 42 amplifiko-
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Obrizok 2: Intervaly spolahlivosti priemernej hmotnosti
plodov mispule hodnotenych vzoriek

vanych miRNA lokusov v kombindcii prajmerov
miR156b/ miR171a-F. V rimci miRNA profilu
moézZeme pozorovat monomorfné lokusy, pribliz-
ne o velkosti v rozsahu od 35-45 bp, takmer vo
vietkych analyzovanych vzorkich migpule. Rozsah
amplifikicie lokusov sa pohyboval od 30 do 220
bp (obrizok 3). Najvyssi pocet lokusov, 7, bol zaz-
namenany pri odrode Szenteszi Résza. Najniz§im
poc¢tom miRNA lokusov sa vyznacovala odro-
da Westerveld. K hodnoteniu je treba pozname-



nat, ze softvér GeneTool je dostatoéne citlivy na
zaznamenanie aj takych fragmentov, ktoré nie su
postrehnutelné na zdklade fotodokumentécie. Po-
dobnost miRNA profilu je mozné pozorovat medzi
genotypom GZ 4 a jeho semennym potomstvom
- semendc 4A/2.

Prajmerovd kombindcia miR399/miR167h nepos-
kytla dostato¢ne polymorfny profil pre odlise-
nie jednotlivych genotypov. Na ziklade predbez-
nych vysledkov moézeme konstatovat, ze aplikdcia

M1 2 3 45 6 7 8 9 1011

molekulovych markérov na bdze sekvencii mikroR- :
Legenda: M— 10 bp DNA Ladder Invitrogen, 1-

NA, je vhodnym nistrojom identifikicie podobnos- Westerveld, 2- Royal, 3-Szentesi Rozsa,

ti, respektive hodnotenia diverzity analyzovanych 4- Holandska velkoploda, 5- GZ SB, 6- GZ2, 7- GZ

genotypov mispule. Ziskané vysledky pocas vysku- 4, 8- GZ6, 9 semend? 44/2, 10 - Bl

mu budd publikované Vo Vedeck}?ch publikéciéch. Obrazok 3: Elektroforeogram polymorfizmu mikro
RNA vzoriek

Tito prdca je podporovand aj projektom ,Vybudovanie

vyskumného  centra  AgroBioTech® ITMS  kdd:

26220220180.

AEGIS - INTEGROVANY SYSTEM EUROPSKYCH GENOVYCH BANK
AEGIS - A EUROPEAN GENEBANK INTEGRATED SYSTEM
Michaela BENKOVA, Pavol HAUPTVOGEL, Nérodné polnohospodirske a potravinirske

centrum - Vyskumny ustav rastlinnej vyroby; (email: benkova@vurv.sk)

The Slovak Republic is actively involved in the European Cooperative Programme for Plant Genetic Resources
(ECPGR). This collaborative programme for plant genetic resources among most European countries is aiming at
facilitating the long-term in situ and ex situ conservation on a cooperative basis as well as improving the utilisation
of plant genetic resources in Europe. Another important activity of ECPGR supported by the Slovak Republic is the
implementation of AEGIS (A European Genebank Integrated System). The system has been established for the first
time in the European Collection, which will operate as a virtual genebank. The accessions in the European Collection
are to be maintained in accordance with agreed quality standards, and to be freely available in accordance with the
terms and conditions set out in the International Treaty on Plant Genetic Resources for Food and Agriculture (the
Trealy). In so doing, the countries hope to rationalize the present system of conservation and sustainable use in Europe,
and to improve its efficiency at both the collective and individual levels. The new system will allow individual
genebanks to rely on the work being undertaken by other genebanks, without having to duplicate it themselves.

4

V sucasnosti st genetické zdroje rastlin pre v stlade s ich cielmi: ¢lenstvo krajiny v ECPGR
vyZzivu a polnohospodirstvo zachovivané v650  a zabezpecovanie volnej dostupnosti genetickych
institacidch v 43 eurépskych krajindch. Iniciativa zdrojov rastlin pre vyzivu a polnohospodirstvo.
pre integrovany systém eurépskych bank (AEGIS) Integrovany systém eurépskych génovych biank ma
vznikla v rimci Eurépskeho kooperativneho pro- za ciel zachovanie geneticky jedineénych a vyz-
gramu genetickych zdrojov rastlin (ECPGR) a namnych vzoriek genetickych zdrojov rastlin v Eu-
jeho previadzka je vykondvand v sulade s cielmi répe a ich spristupnenie pre $lachtenie a vyskum v
medzinirodnej zmluvy (International Treaty) dlhodobom horizonte.
http://www.planttreaty.org/. Pravny mechanizmus o ) ] )
AEGIS bol uzatvoreny memorandom o porozu- Okrem uvedenych cielov vyhodou integrovaného
meni ,Memorandum of Understanding“ (MoU)

v rdamci ¢lenskych krajin a Eurépskej komisie.

systému eurépskych génovych bank bude:

— Zlepsenie spoluprice medzi eurépskymi kraji-
MoU stanovuje zavizky pre ¢lenov AEGIS a je nami v spolocnej Eurdpe;
— Efektivnejsie ndklady na aktivity v ochrane ge-
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netickych zdrojov rastlin;

— Znizenie nadbytocnosti vzoriek v kolekcidch
génovych bink;

— Zlepsenie kvality vzoriek genetickych zdrojov
rastlin;

— Efektivnejsia regenericia vzoriek genetickych
zdrojov rastlin;

— Jednoduchsi pristup ku vzorkdm genetickym
zdrojom rastlin zaradenych v AEGIS-¢;

— Prostrednictvom zdvizkov a bezpecnostnej
kolekcie zabezpecenie lepsej bezpecnosti geno-
fondu;

— Lepsia prepojenost medzi uzivatelmi, ex sifu a
in situ uchovavanim;

— Zdielanie poznatkov a informécii.

AEGIS vychidza =z

institucionialneho mechanizmu ECPGR a mi

Organiza¢nd  §truktdra

nasledovni schému:

— Riadiaci vybor ECPGR (Steering Committee)
zodpovedd a vykondva dozor nad funkénostou
AEGIS-y;

— Vykonny vybor ECPGR (AEGIS-Advisory
Committee) vykondva strategicky dohlad AE-
GIS-u;

— Pracovné skupiny ECPGR prostrednictvom
pripravy a koordindcie pracovnych plinov pred-
kladaju odportdc¢ania a ndvrhy pre rozsirovanie
AEGIS;

— Dokumenta¢nd a informacnd pracovnd skupina
ECPGR poskytuje infrastruktaru EURISCO a
ndrodnych inventarizacnych systémov;

— Nairodni koordindtori podporuji a koordinuji
AEGIS a su kontaktnymi osobami ECPGR
pre plodinové a pracovné skupiny, oznacovanie
eurépskych vzoriek, ich rozvoj a manazment v
eurépskych zbierkach;

— Sekretaridt ECPGR koordinuje a poskytuje
podporu AEGIS-u.

Kazda c¢lenskd krajina AEGIS-u ma moznost
vyuzivat svoje zvrchované privo nad genetickymi
zdrojmi rastlin v rdmci svojich hranic, oznaco-
vanim a zaradovanim do kolekcii, pricom zod-
povedd za zabezpecenie dlhodobej ochrany a
udrzovanie tychto vzoriek podla schvilenych
noriem a za Gcast na podpornych ¢innostiach, ako
je regenerdcia zivotaschopnosti vzoriek a dalsich
aktivit pracovnych skupin ECPGR. Okrem toho
zabezpecuje vzorky v bezpecnostnych kolekcidch
v inych génovych bankdch alebo Svalbard Global
Seed Vault na Spicbergoch. Vykonava pristupnost
a dostupnost vzorkdm genetickych zdrojov rast-
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lin a informdcidm o nich podla medzindrodnych
smernic. Clenskd krajina priebezne spracovava do-
kumentaciu o svojich vzorkdch, vritane pasport-
nych a popisnych tdajov a pre potreby EURIS-
CO a plodinové databizy (ECPGR Central Crop
Databases) a udrziava vyssie uvedené informdcie
v ndrodnej informacnej databéze.

Eurépska kolekcia je previdzkovand ako virtudl-
na eurépska génové banka v dlhodobom horizonte
pod zéstitou asociovanych ¢lenov AEGIS a tieto
vzorky st k dispozicii podla dohody o prevode
materidlu (Standard Material Transfer Agree-
ment (SMTA) pre vyuZitie alebo zachovanie vo
vyzive a polnohospoddrstve iba na tcely vyskumu,
slachtenia a vzdeldvania. Zaradené vzorky ge-
netickych zdrojov rastlin st zachované podla tech-
nickych noriem dohodnutych na drovni ECPGR
a podla zdsad systému AEGIS kvality (AEGIS
Quality System - AQUAS).

Do integrovaného systému AEGIS mézu byt za-
radené vzorky, o ktorych st dostupné informaicie
z hladiska ich genetickej unikdtnosti, vzorky
genetickych zdrojov rastlin pre vyzivu a polno-
hospodirstvo definované v medzindrodnej zmluve,
a taktiez aj lie¢ivé a okrasné druhy a maji eurépsky
povod alebo introdukovand zdrodo¢nd plazmu
s aktudlnym alebo potencidlnym vyznamom.

Systém manazmentu kvality (AQUAS) pre AEGIS
predstavujesiboropatreni,procesovapostupov,kto-
ré maju byt dodrziavané vsetkymi ¢lenmi AEGIS-u
s cielom zabezpecenia primeranej kvality ¢innosti v
AEGIS vo virtudlnej eurépskej génovej banke. Do-
kument ,Quality System for AEGIS® je dostupny

na http://www.ecpgr.cgiar.org/fileadmin/tem-
plates/ecpgr.org/upload/AEGIS/FOR WEB FI-

NAL/QualitySystemfinal.pdf a tento dokument

obsahuje zdsady, rimcovi metodiku previdzky,

standardy pre jednotlivé plodiny, podklady pre ope-
ra¢ny manudl génovej banky, usmernenie pre bez-
pecnostné kolekcie, distribiciu, vzorové manudly
pre génové banky a dal$iu ¢innost manaZzmentu
systému kvality.

Tito prdca bola podporovand Agentirou na podporu
vyskumu a vyvoja na zdaklade zmluvy ¢. APVV-0197-
10, a vdaka podpore v ramci Operacného programu
Vyskum a wvyvoj z projektov: Transfer, vyuZitie a
disemindcia vysledkov vyskumu genofondu rastlin pre
vyZivu a polnohospoddrstvo (ITMS:26220220194),
spolufinancovanych zo zdrojov Eurdpskeho fondu
regiondlneho rozvoja.



VYDAVATEL: Nirodné polnohospodirske a potravindrske centrum - Vyskumny dstav rastlinnej vyroby,
Bratislavska cesta 122, 921 68 Piestany

Cislo publikécie: 19
Rok vydania: 2015

Pocet stran: 34
Tlag: NPPC - Vyskumny ustav rastlinnej vyroby
Formit A4

Naklad: 30 ks

Dostupny online: http://www.vurv.sk/fileadmin/CVRV/subory/casopis_ GENOFOND/Genofond_2015.pdf

Rukopisy nepresli odbornou ani jazykovou tpravou. Za odborny obsah zodpovedaju autori.
Nepredajné, uréené pre vlastnu potrebu.

ISSN 1335-5848



